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Santrauka 

Lietuvos vilkȎ populiacijos genetinǟs Ǳvairovǟs tyrimas pagal 2022ï2023 m. medģioklǟs sezono metu sumedģiotȎ 271 

vilkȎ aukġto polimorfizmo 18 autosominiȎ atskirai rekombinuojamȎ DNR mikrosatelitȎ lokusȎ parodǟ, kad Lietuvos vilkȎ 

populiacija po netolimoje praeityje patirto efektyvaus populiacijos dydģio kritimo yra pilnai atsistaļiusi alelinň Ǳvairovň 

(variacijai efektyvaus populiacijos dydģio santykis su demografiniu populiacijos dydģiȎ jau siekia 0,53, aukġti heterozigo-

tiġkumo rodikliai, neigimas inbrydingo koeficientas, gausu retȎjȎ aleliȎ).  

Stebint genetinǟs Ǳvairovǟs rodikliȎ kaitŃ 2018-2022 m., ryġkǟja neģymi stebimo ir lauktino heterozigotiġkumo maģǟjimo 

tendencija, kuri gali bȊti dǟl (a) migracijos barjerȎ, tokiȎ kaip tvora su Baltarusija ir/ar (b) dǟl didesniȎ Ǳ sumedģiojimŃ 

patenkanļiȎ ġeimȎ, kadangi tǟvystǟs ryġiȎ analizǟ atskleidǟ, jog didinant sumedģiojimo limitus, sumedģiojamȎ ġeimȎ skai-

ļius maģǟja, o ġeimos dydis didǟja, tuo bȊdu giminingi individai maģina populiacijos alelinǟs Ǳvairovǟs vidurkius.  

Pagal DNR tyrimais gautus retȎ aleliȎ ir aukġto heterozigotiġkumo geografinio pasiskirstymo duomenis, lyginant su praeitȎ 

metȎ sumedģiojimo populiacijomis, 2022ï2023 m. medģioklǟs sezono sumedģiojimo populiacijoje matyti genȎ srauto 

krypļiȎ pokyļiai: silpnesnis genȎ srautas iġ ġiaurǟs rytȎ ir stipresnis iġ pietȎ, ġalies viduje genȎ srautas yra pasiskirstňs 

tolygiai be reikġmingȎ geografiniȎ dǟsningumȎ. 

AMOVA atkleidǟ silpnŃ genetinň diferenciacijŃ tarp regionȎ ir silpnŃ, bet reikġmingŃ diferenciacijŃ tarp vilkȎ geografiniȎ 

populiacijȎ Lietuvoje. Genetinǟs struktȊros analizǟ parodǟ, kad ġalyje tikǟtina yra trijȎ genetiniȎ grupiȎ struktȊra. Nors 

genetinǟs grupǟs yra pasiskirstň geografiġkai miġriai, viena jȎ turi ģenkliai ģemesnǱ inbrydingo koeficientŃ (reikġmingŃ 

heterozigotȎ pertekliȎ dǟl negiminingȎ individȎ poravimosi) ir pagal savo geografinǱ iġsidǟstymŃ gali rodyti genȎ migra-

cijos kryptǱ iġ ġiaurǟs rytȎ pietryļiȎ link. Stiprǟjanti genȎ srauto iġ pietȎ ir ġiaurǟs rytȎ, bei laisvos genȎ migracijos ġalies 

viduje Ǳtaka maģina genetinius skirtumus tarp ġalies regionȎ. Tokia miġri genetinǟ struktȊra yra teigiamas dǟsningumas, 

nes lemia retesnǱ poravimŃsi tarp giminingȎ individȎ. 2022ï2023 m. medģioklǟs sezono duomenyse genetiġkai iġsiskiria 

rytȎ Lietuvos populiacijos nuo savitesniȎ Ģemaitijos ir Suvalkijos populiacijȎ, kas tikǟtina yra migracijos iġ Lenkijos ar 

silpnesnio ġiaurǟs rytinio genȎ srauto pasekmǟ.  

Pagal programos COLONY sibȎ ryġiȎ tikimybiȎ algoritmus 2022ï2023 m. medģioklǟs sezone sumedģiotȎ individȎ imtyje 

rasta 83 pusiau sibȎ ġeimos 271 individȎ populiacijoje (31 ġeima 100-tui individȎ). Iġ mȊsȎ tyrimȎ aiġkiai matyti tenden-

cija, kad didinant pametines sumedģiojimo imtis, sumedģiojamȎ ġeimȎ skaiļius maģǟja, o ġeimos dydis didǟja. Todǟl, esant 

dabartinǟmis sŃlygomis, sumedģiojimo limitȎ didinimas yra sumedģiojamos ġeimos dydģio sŃskaita. Taļiau neaiġku kaip 

ġiuos dǟsningumus paveiks vilkȎ migracijŃ stabdanti tvora su Baltarusija. 

DNR tyrimas pagal 18 polimorfiniȎ SSR lokusȎ parodǟ, kad, pagal 2022ï2023 m. medģioklǟs sezono sumedģiojimo 271 

vnt. vilkȎ imtǱ ir 18 ġunȎ referencinň bibliotekŃ, vilkȎ hibridizacijos su ġunimis intensyvumas nǟra aukġtas tik 10 iġ 271 

individȎ rodǟ didesnǱ nei 5 proc. genetinǱ panaġumŃ su ġunimi, kaip hibridizacijos indikatoriȎ. Pagal 2018-2022 m. kasme-

tinio sumedģiojimo duomenis, hibridizacijos atvejai turi geografinǱ panaġumŃ - daģnesni rytinǟje Lietuvoje. 

Amģiaus tyrimas (n=276) atskleidǟ, kad tarp 2022ï2023 m. medģioklǟs sezone sumedģiotȎ vilkȎ didelň dalǱ (55,6%) sudarǟ 

pirmȎ metȎ jaunikliai. Vyriausi sumedģioti vilkai (patelǟs) ǟjo dvyliktus metus. Lietuvoje vidutinis sumedģiotȎ vilkȎ am-

ģius (atmetus pirmameļius ir antrameļius jauniklius) praǟjusǱ sezonŃ buvo 4,85 metȎ. 

Atliktas sumedģiotȎ pateliȎ gimdȎ tyrimas atskleidǟ, kad, iġ 128 Ǳ laboratorijŃ parsiveģtȎ uģġaldytȎ gimdȎ, tinkamai buvo 

iġimta 90 gimdȎ (70,3%), 21 atvejis (16,4%), kai paimta tik dalis gimdos bei 17 atvejȎ (13,3%), kai paimti kiti vidaus 

organai. ApģiȊrǟjus tinkamai ir dalinai iġimtas suaugusiȎ pateliȎ gimdas (n=38), galima teigti, kad 28,9% pateliȎ pavasarǱ 

buvo vedusios jauniklius. 

GenetiniȎ ir amģiau tyrimȎ pagrindu buvo nustatyta, kad sumedģioti jaunikliai (amģius iki 1 metȎ) dalijasi Ǳ 64 artimais 

giminystǟs ryġiais nesusijusias grupes (ġeimas). GenetiniȎ ir gimdȎ tyrimȎ pagrindu nustatytos 4 sumedģiotiems jaunik-

liams negiminingos patelǟs, kurios 2022 m. pavasarǱ turǟjo jaunikliȎ vadŃ. Vadovaujantis 2023 m. ģiemos apskaitȎ pagal 

pǟdsakus sniege medģiaga ir praneġimȎ apie vilkȎ buvimo (Ǳvykusio laikotarpyje nuo 2022 m. rugsǟjo 1 d. iki 2023 m. 

rugpjȊļio 31 d.) registravimus visus metus (VSTT Biologinǟs Ǳvairovǟs duomenȎ bazǟje) pagrindu bei atsiģvelgiant Ǳ bio-

logiġkai galimus ġeimȎ teritorijȎ nutolimus buvo suskaiļiuota atitinkamai dar 14 ir 9 atskiros vilkȎ ġeimos. Apibendrinus 

rezultatus gauta, kad Lietuvos teritorijoje gyveno ne maģiau kaip 91 vilkȎ ġeima. 
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1. ǰvadas 

Aukġta populiacijos genetinǟ Ǳvairovǟ yra rȊġies iġlikimo garantas. Trumpoje perspektyvoje 

genetinǟ Ǳvairovǟ leidģia rȊġiai atlaikyti aplinkos stresoriȎ poveikǱ, o dar svarbiau ilgalaikǟje 

perspektyvoje tarnauja kaip medģiaga natȊraliai atrankai ir rȊġies evoliucijai (Frankham 2005, Laikre 

et al. 2009). Todǟl rengiant bet kokios rȊġies sveiko vystymo planus yra bȊtina iġtirti genetinǟs 

Ǳvairovǟs lygmenǱ ir pasiskirstymŃ tarp individȎ ir populiacijȎ (Laikre et al. 2009). Genetinǟs Ǳvairovǟs 

rodikliȎ nustatymas leidģia daryti prielaidas apie populiacijȎ kilmň, jȎ evoliucijos istorijŃ (Carmichael 

et al. 2007, Yang & Jiang 2011). Neturint ģiniȎ apie genetinň Ǳvairovň, galima klaidingai sumaģinti 

populiacijȎ dydǱ ir Ǳvairovň taip, kad iġkils iġnykimo pavojus dǟl genetinio dreifo ar inbrydingo 

poveikio (Allendorf and Luikart 2007). Lietuvoje jau yra buvňs drastiġkas vilkȎ populiacijos dydģio 

kritimas apie 1970-tuos metus (1.1 pav.). Ar auganti Lietuvos vilkȎ populiacija pasiekǟ genetinǟs 

Ǳvairovǟs optimumŃ lieka neaiġku. Maģas populiacijos dydis gali lemti didesnǱ hibridizacijos 

intensyvumŃ su kitomis rȊġimis, kadangi savos rȊġies poravimosi porȎ skaiļius maģas (Allendorf and 

Luikart 2007, p. 428).  

Genetiniuose tyrimuose yra svarbi populiacijos samprata. PopuliacijŃ suprantame: (a) 

geografine prasme kaip geografinǟ populiacija, kaip prieġ atliekant genetinius populiacijȎ struktȊros 

tyrimus, grupuojame individus teritoriġkai Ǳ grupes (populiacijas) pagal jȎ tikǟtino bendro poravimosi 

zonas, lemtas geografiniu artumu, bei reikġmingȎ migracijai gamtiniȎ-antropogeniniȎ barjerȎ 

nebuvimu, (b) genetine prasme populiacijai tai genetiġkai panaġiȎ, laisvai besiporuojanļiȎ individȎ 

grupǟ, esanti pakankamo dydģio, kad jȎ genofondas dominuotȎ palikuonyse bei genetiġkai reikġmingai 

iġsiskirtȎ nuo kaimyniniȎ populiacijȎ. 

Paprastai teritorijose, kur natȊralios atrankos kryptis ir intensyvumas yra panaġȊs, populiacijȎ 

struktȊrŃ formuoja genȎ migracija ir genetinis dreifas. Genetinis dreifas veikia maģose populiacijoje 

kur dǟl izoliacijos nǟra reikġmingos genȎ migracijos ir vyksta atsitiktinǟ aleliȎ fiksacija (aleliȎ 

praradimas, iġliekant dominuoti keliems aleliams lokuse), tolesnǟse kartose tai lemia inbrydingŃ ir 

populiacijos nykimŃ. Populiacijos genetiniam stabilumui yra svarbu, kad ġios evoliucinǟs jǟgos bȊtȎ 

natȊralioje pusiausviroje: genetinǟs Ǳvairovǟs praradimŃ dǟl dreifo atsvertȎ genȎ migracija ir 

mutacijos. 

PopuliacijȎ genetiniai tyrimai atliekami trimis svarbiausiomis kryptimis: (a) genetinǟs 

Ǳvairovǟs pasiskirstymo laiko ir geografiniuose gradientuose dǟsningumȎ iġtyrimas, (b) poravimosi 

dǟsningumai ir evoliuciniȎ jǟgȎ poveikio iġtyrimas, (c) genetinǟ diferenciacija ir genetinǟ struktȊra 

regione rodo, ar populiacija susideda iġ keliȎ geografiġkai atskirȎ sub-populiacijȎ izoliuotȎ migracijos 

barjerais ar atvirkġļiai viena laisvai besiporuojanļiȎ individȎ grupǟ. Svarbiausi populiacijos genetinǟs 



6 

 

Ǳvairovǟs rodikliai yra jȎ alelinis turtingumas (skirtingȎ genominiȎ vienetȎ variantȎ skaiļius), iġ tǟvȎ 

paveldǟtas aleliȎ giminingumas (stebimas heterozigotiġkumas Ho), aleliȎ daģniȎ vienodumas 

(lauktinas heterozigotiġkumas arba Nei genetinǟ Ǳvairovǟ He), lauktinas inbrydingas palikuonyse (Fis 

fiksacijos indeksas), efektyvus populiacijos dydis (negiminingȎ individȎ skaiļius idealioje 

populiacijoje) ir genȎ migracijos (srauto) stiprumas, rodantis aplinkos sŃlygȎ tinkamumŃ populiacijos 

genetiniam stabilumui (stipriȎ barjeru migracijai nebuvimas). Ġiuos rodiklius aptarsime 99 2018 m. 

sumedģiotȎ vilkȎ populiacijai  lygindami regionus, populiacijos ir individȎ DNR ģymenȎ 17 

autosominiȎ mikrosatelitȎ lokusȎ duomenis. 

 

 

1.1 pav. Vilko populiacijos dydģio pokyļiai Lietuvoje pagal J. Prusaitǟ (iġ Bibikov 1985). Juodi 

apskritimai rodo 5-10 vilkȎ, pusiau juodi 1-5 vilkus. Virġuje-1950 m., viduryje ï 1970 m., apaļioje 

1980 m.  

 

GenetiniȎ tyrimȎ tikslai buvo 2022ï2023 m. medģioklǟs sezono metu Lietuvoje sumedģiotȎ 

vilkȎ medģiagos pagrindu (a) iġtirti Lietuvos vilkȎ populiacijos genetinǟs Ǳvairovǟs ir inbrydingo 

geografinio pasiskirstymo dǟsningumus bei nustatyti ģemos genetinǟs Ǳvairovǟs genetines grupes ir jŃ 

lemianļius veiksnius, (b) iġtirti genȎ migracijos dǟsningumus Lietuvoje, (c) nustatyti vilkȎ 

populiacijos genetinň diferenciacijŃ ir struktȊrŃ Lietuvoje, (d) iġtirti vilkȎ hibridizacijos su ġunims 

intensyvumŃ atskirose Lietuvos dalyse.  
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Darbo tikslas ï atlikti 2022ï2023 metȎ medģioklǟs sezono metu Lietuvoje sumedģiotȎ vilkȎ 

amģiaus nustatymo, genetinius ir produktyvumo tyrimus; kasmet iġanalizuoti praneġimȎ apie 

didģiȎjȎ plǟġrȊnȎ buvimŃ registravimo visus metus anketas bei medģiojamȎ gyvȊnȎ apskaitȎ 

pagal pǟdsakus sniege duomenis. 

Darbo uģdaviniai: 

¶ Surinkti sumedģiotȎ vilkȎ mǟginius tyrimams 

¶ Atlikti surinktȎ mǟginiȎ laboratorinius tyrimus 

¶ GrŃģinti medģiotojams po atlikto tyrimo iltinius dantis 

¶ Iġanalizuoti pateiktus duomenis 

¶ Parengti tarpinň ir galutinň ataskaitas 
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2. Medģiaga ir metodai 

2.1. Genetinis tyrimas 

DŜƴŜǘƛƴŤ ƳŜŘȌƛŀƎŀ  

Surinkti vilkȎ mǟginiai iġ 2022ï2023 m. medģioklǟs sezono metu sumedģiotȎ individȎ buvo 

subjektyviai suskirstyti genetinei analizei Ǳ geografines populiacijas pagal teritorinio artumo sŃlygotŃ 

bendro poravimosi tikimybň ir reikġmingȎ gamtiniȎ-antropologiniȎ kliȊļiȎ jȎ laisvam poravimuisi 

nebuvimŃ, stengiantis iġlaikyti panaġȎ populiacijȎ dydǱ (2.1.1 lent. 2.1.2 pav.). Be to ġalis buvo 

suskirstyta Ǳ penkis regionus stiegiantis iġlaikyti vienodas imtis tarp regionȎ. Viso 2022ï2023 m. 

medģioklǟs sezono imtyje pagal DNR ģymenis iġtirti 271 pilkojo vilko individai, iġ jȎ 126 patelǟs ir 

145 patinai. Kaip referenciniai pavyzdģiai hibridizacijai iġtirti buvo naudoti 20 ġunȎ. 

 

2.1.1 lent. 2020 m., 2021 ir 2022 m. sumedģiojimo vilkȎ DNR tyrimȎ imtys pagal geografines 

populiacijas.  

Populiacija Kodas 
Individu sk. 

2020 

Individu sk. 

2021 
Individu sk. 2022 

Ġiauliai SIAU 14 18 19 

Telġiai TELS 18 18 24 

Ignalina IGNA 21 22 29 

Panevǟģys PANE 16 22 23 

Rokiġkis ROKI 16 21 27 

Kǟdainiai KEDA 14 15 11 

Jurbarkas JURB 15 13 14 

Marijampolǟ MARI  14 20 21 

Ġirvintai SIRV 15 16 16 

Varǟna VARE 15 9 27 

Vilnius VILN  15 12 23 

Viso  173 186 271 

 

5bw ŀƴŀƭƛȊŤǎ 

Vilko mǟsa DNR tyrimui buvo paimta iġ sumedģiotu vilkȎ apie 100 mg. mǟsos. Mǟsa 

patalpinta Ǳ 2 ml Ependorf mǟgintuvǟlius. Kiekvienam vilkui suteiktas unikalus kodas. Mǟsa DNR 

tyrimui paimta iki 2023 metȎ pavasario (2022 - 2023 metȎ sezono sumedģiojimai, toliau trumpinta - 

2022 m. sumedģiojimo populiacija). 

DNR tyrimai atlikti Vytauto Didģiojo universitete Ģemǟs Ȋkio akademijoje miġko medģiȎ 

genetikos laboratorijoje. DNR tyrimams iġskirta iġ vilko mǟsos naudojant modifikuotŃ ATMAB  
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(Dumolin et al, 1995) DNR iġskyrimo metodŃ. Iġskirtos DNR koncentracija nustatyta nanofotometru, 

260 nm bangos ilgyje. 

 

 

2.1.1 pav. Canine Genotypes Panel 1.1 aleliȎ pasiskirstymas pagal kontrolinǱ rinkinio pavyzdǱ. 

Lokusai yra skirtingose chromosomose, todǟl iġvengiame rezultatȎ nuokrypio dǟl lokusȎ sŃsajȎ 

sankabos grupǟse.    

 

Naudojamoje mikrosatelitȎ branduolio DNR ģymenȎ sistemŃ, kuri yra viena efektyviausiȎ 

populiacijȎ genetinǟs Ǳvairovǟs, inbrydingo rizikos ir hibridizacijos tyrimuose, efektyviai naudojama 

ir nepakeiļiama DNR ģymenȎ sistema ģmoniȎ ir galvijȎ tǟvystǟs ar nusikaltǟliȎ individualaus 

atpaģinimo testuose (Thermo Scientific). Tyrimui imtas patikimas ir daugelyje kitȎ studijȎ naudotas 

18 autosominiȎ lokusȎ rinkinys Canine Genotypes Panel 1.1 (Thermo Scientific), kuri sudaro 18 

autosominiȎ mikrosatelitȎ lokusȎ: AHTk211, CXX279, REN169018, INU055, REN54P11; INRA21, 

AHT137; REN169D01, AHTh260; AHTk253; INU005; INU030, FH2848, AHT121, FH2054, 

REN162C04, AHTh171, REN247M23. Aukġļiausio tikslumo tǟvystǟs tyrimuose lokusȎ skaiļius 

svyruoja nuo 15 iki 19. Ġis rinkinys naudotas daugelyje tyrimȎ siekiant iġtirti ġunȎ ir vilkȎ 

hibridizacijos intensyvumŃ (pvz. Randi et al. 2014, Hulva et al. 2017, Godinho et al. 2011). Rinkinio 

lokusai ir reagentai parinkti taip, kad nebȊtȎ mikrosatelitȎ fragmentȎ stuteringo ir +A problemȎ aleliȎ 

PGR amplifikacijos metu, kas ģenkliai sumaģinai klaidȎ tikimybǟ aleliȎ kapiliarinǟs elektroforezǟs 
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vertinimo metu (Canine Genotypes Panel 1.1, Thermo Fisher).  MȊsȎ tyrimui naudoti lokusai yra 

skirtingose chromosomose, taip iġvengiame rezultatȎ nuokrypio dǟl lokusȎ sŃsajȎ sankabos grupǟse.  

PGR pagausinimo reakcija buvo vykdoma 20 ɛl miġinyje sudarytame iġ komponentȎ: Canine 

Genotypes Master Mix 10 ɛL, Canine Genotypes Panel 1.1 Primer Mix 10 ɛL, 2 ɛL DNR matrica. 

Pavyzdģiai amplifikuoti termocikleryje Pene Amp PCR System 9700 Applied Biosystems. DNR PGR 

fragmentȎ pagausinimo sŃlygos: pirminǟ denatȊracija 98 ÜC temperatȊroje ï 3 min., 30 ciklȎ 

denatȊracija 98 ÜC temperatȊroje ï 15 sek., pradmenȎ prisijungimas 60 ÜC temperatȊroje 1,15 min., 

DNR sinteze 72 ºC temperatȊroje 30 s. ir galutinǟ DNR sinteze 72 ÜC temperatȊroje po 5 min. 

inkubacija 4 ÜC temperatȊroje. 

PGR produktai buvo analizuoti kapiliarinǟs elektroforezǟs metodu genetiniu analizatoriumi 

ABI SeqStudio Genetic Analyzer. Naudotas standartas GeneScan 500 LIZ. Aleliai Ǳvertinti 

GeneMapper 4.0 programa (Applied Biosystems). Aleliai nustatyti vizualiai pagal Canine Panel 1.1 

rinkinio instrukcijas.   

 

2.1.2 pav. Pagal DNR tyrinǟtȎ vilkȎ sumedģiojimo vietos 2022 m. (n=271 vilkai) ir suskirstymas Ǳ 

geografines populiacijas (populiacijȎ kodai paaiġkinti 2.1.1 lent.).  

 

LokusȎ aleliȎ genotipavimo klaidȎ tikimybǟ buvo patikrinta programa Micro-checker (Van 

Oosterhout et al. 2004): aleliȎ motyvȎ atitikimas, aleliȎ iġkritimas, nuliniai aleliai (neamplifikuoti 

aleliai dǟl mutacijȎ SSR lokusȎ pradmenȎ prisijungimo vietose ar aleliȎ nustatymo netikslumȎ).  
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2.1.2 lent. DNR tyrimui naudotȎ 18 mikrosatelitȎ lokusȎ charakteristika. Lokuso kodas pagal  

Canine Panel 1.1. SSR mot. yra kartotiniȎ sekȎ motyvas baziȎ poromis. Na- bendras aleliȎ skaiļius 

lokuse (suma), Ne- efektyvus aleliȎ skaiļius, Ho- stebimas heterozigotiġkumas,  He ï lauktinas 

heterozigotiġkumas. NuliniȎ aleliȎ daģnis paskutiniame stulpelyje Micro-checker programos 

skaiļiavimo rezultatus (2021 m. n-186, 2022 m. n=271). Lokusai yra skirtingose chromosomose. Jei 

nuliniȎ aleliȎ (nulinis alelis - vieno iġ homologiniȎ aleliȎ amplifikacijos nebuvimas dǟl mutacijȎ ar 

aleliȎ vertinimo netikslumȎ) daģnis lokuse nevirġija 0,01, jȎ poveikis stebimo heterozigotiġkumo ir 

kitiems susijusiems rodikliams yra nereikġmingas (Van Oosterhout et al. 2006). 

Lokusas SSR 

mot. 

bp 

Aleliu 

intervalas 

(daģniausias 

alelis), bp 

Na Ho He Nul. 

aleliȎ 

daģn. 

Na Ho He Nul. 

aleliȎ 

daģn. 

Na Ho He Nul. 

aleliȎ 

daģn. 

   2020 2020 2020 2020 2021 2021 2021 2021 2022 2022 2022 2022 

AHT121 2 64-114 (102) 19 0.89 0.91 0.01 18 0.94 0.87 -0.05 15 0.95 0.85 -0.068 

AHT137 2 124-150 

(144) 
11 0.82 0.81 0 11 0.78 0.79 0.01 12 0.74 0.70 -0.037 

AHTh171 2 215-249 

(227) 
10 0.7 0.73 0.02 12 0.81 0.69 -0.12 10 0.71 0.63 -0.082 

AHTh260 2 232-260 

(242) 
12 0.82 0.85 0.03 12 0.85 0.82 -0.02 12 0.88 0.83 -0.031 

AHTk211 2 71-93 (87) 6 0.62 0.61 -0.01 5 0.55 0.52 -0.05 5 0.77 0.61 -0.173 

AHTk253 2 279-299 

(285) 
11 0.82 0.82 0 10 0.82 0.84 0.01 10 0.75 0.83 0.049 

CXX279 2 111-127 

(117) 
10 0.84 0.83 -0.01 9 0.83 0.81 -0.01 9 0.87 0.80 -0.052 

FH2054 4 139-179 

(155) 
10 0.85 0.83 -0.01 9 0.94 0.81 -0.08 10 0.70 0.77 0.044 

FH2848 2 220-250 

(234) 
9 0.87 0.78 -0.06 9 0.9 0.83 -0.05 10 0.70 0.78 0.054 

INRA21 2 87-101(97) 9 0.91 0.83 -0.05 7 0.88 0.75 -0.12 9 0.85 0.80 -0.04 

INU005 2 100-132 

(124) 
12 0.67 0.75 0.06 9 0.74 0.72 -0.02 14 0.86 0.84 -0.013 

INU030 2 131-155 

(141) 
8 0.74 0.75 0 7 0.83 0.74 -0.07 10 0.75 0.74 -0.015 

INU055 2 187-207 

(199) 
6 0.58 0.61 0.02 9 0.61 0.66 0.04 6 0.77 0.61 -0.147 

REN162C04 2 188-210 

(204) 
9 0.79 0.8 0.01 9 0.89 0.76 -0.1 10 0.87 0.80 -0.051 

REN169D01 2 145-171 

(163) 
11 0.7 0.72 -0.01 11 0.8 0.71 -0.08 10 0.62 0.68 0.066 

REN169O18 2 196-218 

(204) 
9 0.8 0.81 0.01 10 0.89 0.83 -0.04 9 0.86 0.81 -0.033 

REN247M23 2 261-283 

(273) 
6 0.66 0.69 0.01 9 0.68 0.66 -0.03 7 0.64 0.61 -0.025 

REN54P11 2 225-241 

(235) 
9 0.65 0.74 0.06 9 0.81 0.75 -0.04 9 0.59 0.78 0.100 

Vidurkis  -  - 9.83 0.76 0.77  9.72 0.81 0.75  9.83 0.77 0.75  
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Standartinǟ 

paklaida 

  0.64 0.02 0.02  0.64 0.03 0.02  0.579 0.02 0.02  

 

 

DŜƴŜǘƛƴŤǎ ƣǾŀƛǊƻǾŤǎ ǘȅǊƛƳŀǎ 

Apskaiļiuoti tokie genetinǟs Ǳvairovǟs rodikliai:  

(a) alelinǟs Ǳvairovǟs rodikliai: Na ï skirtingȎ aleliȎ skaiļius, Nea- efektyvus aleliȎ skaiļius (jei Ne 

ģenkliai maģesnis nei Na aleliȎ daģniai populiacijoje nǟra vienodi, t.y. dominuoja keli daģni aleliai) ir 

Nar ï retȎ aleliȎ (daģnis visoje imtyje <5 proc.) skaiļius (programa GeneAlex, Peakall and Smouse, 

2012) ir Ar - rarifikuotas alelinis turtingumas, leidģiantis objektyviai palyginti skirtingȎ imļiȎ 

genetiniȎ vienetȎ alelinň Ǳvairovň, apskaiļiuotas programa FSTAT V 2.9.3.2 (Goudet, 1995), kaip 

rarifikacijos pagrindas imtas maģiausios imties populiacija ir vidutinǟs imties populiacija,  

Nea = 1 / (Sum pi^2), kur pi^2 yra i-tojo aleliȎ daģnis populiacijoje pakeltas kvadratu, Sum yra suma. 

(b) GiminingȎ tǟvȎ poravimosi ar genetinio dreifo poveikio rezultatas - stebimas heterozigotiġkumas 

(Ho) (rodantis identiġkus alelius individo lokuso motininǟje ir tǟvinǟje chromosomoje),  

Ho = Nhetero / N, kur Nhetero heterozigotiniȎ lokusȎ skaiļius, N ï bendras lokusȎ skaiļius   

(c) He ï lauktinas heterozigotiġkumas (pakoreguotas pagal nevienodŃ imtǱ), rodantis lokuso aleliniȎ 

daģniȎ vienodumŃ populiacijoje, t.y ar nǟra reikġmingo vieno ar keliȎ aleliȎ dominavimo lokuse (aleliȎ 

dominavimas veda prie inbrydingo palikuoniȎ kartoje),  

He = (2N / (2N-1)) * (1 - Sum pi^2), kur pi^2 yra i-tojo aleliȎ daģnis populiacijoje pakeltas kvadratu, 

Sum yra suma. 

(d) Fis- inbrydingo koeficientas (pagal Wright fiksacijos indeksŃ Fis), rodantis  lauktinŃ 

homozigotiġkumo pertekliȎ individo viduje lyginant su visa populiacija palikuoniȎ kartoje dǟl 

giminingȎ tǟvȎ poravimosi (FSTAT programa). Ġis rodiklis rodo nukrypimus nuo atsitiktinio 

poravimosi dǟl giminystǟs, stiprios diferenciacijos ir izoliacijos, genȎ dreifo ir kt. Fis priklauso nuo 

He ir Ho santykio. Jei Ho ģenkliai maģesnis nei He, reiġkia kad populiacijoje nors ir esant aukġtai 

alelinei Ǳvairovei (aukġtas He) giminingi individai poruojasi giminingose grupǟse, galimai dǟl 

fenologinio suderinamumo (medģiai), geografiniȎ barjerȎ ar bendros kilmǟs (ģvǟrys). Fis kinta nuo -1 

iki  +1, kur neigiamos reikġmǟs rodo heterozigotȎ (didesnǟs Ǳvairovǟs individȎ) pertekliȎ palikuonyse 

pagrinde dǟl atsitiktinio poravimosi genetiġkai Ǳvairioje populiacijoje, teigiamos - homozigotȎ 

pertekliȎ palikuonyse dǟl inbrydingo: 
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  Fis= (He-Ho)/He, kur He ir Ho yra mutlilokusiniai He ir Ho vidurkiai.  

(e) Programa MIGRATE_N ver. 3.6.11 (Beerli 2006) pagal koalescencijos algoritmŃ Ǳvertintas 

istoriniȎ populiacijȎ inbrydingui efektyvus populiacijos dydis (Nec),  programa ir NeEstimator ver. 

2.1 (Do et al. 2014) Ǳvertintas dabartinǟs populiacijos alelinei variacijai efektyvus populiacijos dydis 

(Ne). Ne tai yra idealios populiacijos dydis, kuris turǟtȎ tŃ patǱ genetinǟs Ǳvairovǟs paradimo dǟl 

inbrydingo lygǱ per generacijŃ kaip tiriamosios populiacijos. Ideali populiacija tai tokia populiacija, 

kurioje (a) lytiġkai aktyviȎ negiminingȎ vienas kitam ir neturinļiȎ inbrydingo patinȎ ir pateliȎ skaiļius 

yra lygus, (b) poravimasis yra atsitiktinis ir visi lytiġkai brandȊs populiacijos nariai veda palikuonis, 

(c) nǟra lytinǟs asimetrijos, (d) besiporuojanļiȎ individȎ skaiļius iġlieka pastovus kartȎ kaitoje. Ne 

leidģia prognozuoti genetinǟs Ǳvairovǟs erozijos greitǱ populiacijoje. Tikrovǟje visos ġios sŃlygos yra 

retai iġpildomos, todǟl Ne prastai bȊna maģesnis nei demografinis populiacijos dydis Nd. Ne ģemutine 

riba vilkȎ populiacijoje gali bȊti laikoma 50 arba Ne santykis su demografiniu populiacijos dydģiu > 

0,2 (Hedrick and Fredrickson, 2008; Wayne and Hedrick, 2010). Programa Migrate_N naudoja 

koalescentine teorija pargystŃ Bajeso maksimalios tikimybes algoritmŃ, kuris rekonstruoja tǟviniȎ 

kartȎ genotipus pagal specialiai sukurtŃ mikrosatelitȎ duomenims Brauno judǟjimo paremtŃ lokusȎ 

mutacijos modelǱ (atitinka IAM lokusȎ evoliucijos modelǱ). Todǟl koalescentine teorija apskaiļiuotas 

Nec rodo istorinǱ pradiniȎ populiacijos fundatoriȎ Ne, kuris tuo paļiu dalinai atspindi ir inbydingui 

efektyvȎ populiacijos dydǱ, nes taip rodo vidutinǱ Ne per daugelǱ istoriniȎ generacijȎ (Neigel 1996, 

Shwartz et al. 1999).  

Migrate_M programa apskaiļiuoja tikǟtinus migrantȎ skaiļius tarp regionȎ ir Theta 

populiacijos indeksŃ, kuris naudojamas apskaiļiuoti Ne diploidiniȎ individȎ autosominiams lokusams 

pagal ġiŃ formulň: 

Ne= Theta / (4*10-3), kur 10-3 mikrosatelitȎ mutacijos daģnis per generacijŃ, taikomas mikrosatelitȎ 

DNR lokusams.  

Taip pat apskaiļiavome dabartinǟs populiacijos Ne su programa NeEstimator ver. 2.1, kuri Ǳvertina 

dabartinǟs populiacijos tǟvinǟs kartos Ne pagal aleliȎ sankibos grupiȎ netolygumo algoritmŃ 

palikuonyse (t.y. vertinamas neatsitiktinǟs skirtingȎ lokusȎ aleliȎ sŃsajos, t.y. tarp nepriklausomai 

paveldimȎ lokusȎ dǟl reikġmingo genetinio dreifo poveikio atsiranda sŃsajos tarp nepriklausomȎ 

lokusȎ aleliȎ (sankibos netolygumas) palikuonyse, kas rodo genetinio dreifo poveikǱ alelinei Ǳvairovei 

maģo dydģio populiacijoje). Toks Ne dar vadinimas genetinei variacijai efektyvus Ne.  

(f) vilko populiacijos butelio kaklelio efekto praeityje testavimas pagal lauktinŃ aleliȎ daģniȎ 

pasiskirstymŃ kiekviename lokuse populiacijai esant mutacijȎ ï dreifo pusiausvyroje programa 
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BOTTLENECK 1.2.02 (Cornuet and Luikart 1999); skaiļiavimas remiasi tuo, kad efektyvȎ 

populiacijos dydģio sumaģǟjimŃ patyrň populiacijos vienu metu praranda alelius ir kartu maģǟjant 

lauktinam heterozigotiġkumui (aleliȎ daģniȎ vienodumui, t.y. Nei genetinǟs Ǳvairovǟs indeksui, toliau 

esaHe). Taļiau lauktinas heterozigotiġkumas maģǟja lǟļiau nei alelinǟ Ǳvairovǟ, todǟl esamas 

populiacijos lauktinas heterozigotiġkumas (aleliȎ daģniȎ vienodumas, t.y. Nei genetinǟs Ǳvairovǟs 

indeksas) bȊna didesnis nei tikǟtinas lauktinas heterozigotiġkumas populiacijai esant mutacijȎ ï dreifo 

pusiausvyroje (toliau tikHe). Tam, kad statistiġkai patvirtinti, ar populiacijoje yra reikġmingas lokusȎ 

skaiļius su esaHe pertekliumi programa atlieka tris testus: standartizuotȎ skirtumȎ SIGN testŃ 

(Cornuet and Luikart 1996), Wilcoxon rangȎ testŃ (Luikart et al., 1997a) ir aleliȎ modulio pokyļio L 

formos pasiskirstymo testŃ (Luikart et al, 1997b). Lyginant su kitais testais, aleliȎ modulio pokyļio 

indikatoriaus testas rodo tik nesenŃ butelio kalelio efektŃ ir remiasi dǟsningumu, kad butelio kalelio 

efekto neturǟjusios populiacijos esanļios mutacijȎ-dreifo pusiausvyroje turi didelius ģemo daģnio 

aleliȎ kiekius. Testas suskirsto alelius Ǳ 10 daģnio klasiȎ ir statistiġkai testuoja ar daģniai pasikristo 

pagal normaliŃ L formos dispersijŃ, kuriai bȊdingas maģȎ daģniȎ aleliȎ dominavimas.  Pagal 

koalescencijos procesu parmetŃ modeliavimŃ, remiantis trimis skirtingais SSR aleliȎ matavimo 

(evoliucijos) modeliȎ (IAM, TPM, SMM) algoritmais programa Bottleneck sudaro tikǟtinŃ n dydģio 

populiacijoje rastȎ aleliȎ daģniȎ pasiskirstymŃ ġiai populiacijai  esant mutacijȎ ï dreifo pusiausvyroje. 

Toliau pagal minǟtus statistinius  metodus apskaiļiuojama, ar yra reikġmingas esaHe nukrypimas nuo 

tikHe. 

 

DŜƴŜǘƛƴŤǎ ŘƛŦŜǊŜƴŎƛŀŎƛƧƻǎ ǘȅǊƛƳŀǎ 

Genetinǟs diferenciacijos (skirtumȎ) reikġmingumas tarp geografiniȎ populiacijȎ ir regionȎ 

Lietuvoje  buvo nustatytas pagal: (a) genetinǟs diferenciacijos indeksus, kurie skaiļiuoti pagal aleliȎ 

daģniȎ skirtumus tarp genetiniȎ vienetȎ (Dest, Fst) ir (b) AMOVA analizǟ pagal genetinius atstumus 

tarp genetiniȎ vienetȎ (regionȎ, populiacijȎ, individȎ,) programomis FSTAT ir GeneAlex.   

 

DŜƴŜǘƛƴŤǎ ǎǘǊǳƪǘǹǊƻǎ ǘȅǊƛƳŀǎ 

Tradicinǟ neutraliȎ lokusȎ tokiȎ kai mikrosatelitai UPGMA klasterinǟ analizǟ atlikta pagal 

Nei (1983) genetinius atstumus tarp populiacijȎ, pakoreguotus pagal nevienodas populiacijȎ imtis 

programa POPTREE2, klasteriȎ reikġmingumas testuotas 105 iteracijȎ tarp lokusȎ (atsitiktiniai 

imama 15 lokusȎ ir apskaiļiuojama atstumȎ tarp populiacijȎ matrica, procesas kartojamas 105 kartȎ 

gaunat 105 atstumȎ matricȎ, nustatoma hierarchinǟ struktȊra, kuri gauta daģniausiai ir kiekvienai 
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klasterinǟs dendrogramos ġakai apskaiļiuojamas procentas iteracijȎ davusiȎ ġiŃ hierarchinň struktȊrŃ, 

boostraps).  

Tikslesniam genetinǟs struktȊros nustatymui naudojome neparametrinǱ Bajeso klasterinǟs 

analizǟs metodŃ pagal Markovo grandiniȎ iteracijas. Bajeso klasterinǟ analizǟ pagal STRUCTURE 

ver. 2.2.3 (Pritchard et al. 2000) programos algoritmus suskirstyto vilkȎ individus (99 vnt. be hibridȎ) 

Ǳ grupes, kuriȎ skaiļius K uģduodamas programai (pvz. 5 grupes), apskaiļiuojant tikimybes 

kiekvienam individui priklausyti vienai iġ K grupiȎ pagal jo DNR lokusȎ aleliȎ daģnius. Bajeso 

algoritmas skirsto individus Ǳ grupes pagal jȎ genetinǱ panaġumŃ iteratyviu (kartotiniu) metodu pagal 

Markovo grandiniȎ iteracijos algoritmŃ ir Monte Carlo atsitiktiniȎ pavyzdģiȎ ǟmimo algoritmŃ (vad. 

MCMC algoritmu). Pradģioje algoritmas priskiria individus Ǳ uģduotŃ grupiȎ skaiļiȎ (K, pvz. K=3) 

atsitiktinai, po to nustato genetiniȎ variantȎ daģnius grupǟse ir perskirsto juos iġ naujo Ǳ K grupes taļiau 

jau pagal jȎ genetinǱ panaġumŃ. Ġis pradinis perskirstymo ir priskyrimo analizǟs etapas vadinamas 

burn in periodu, kurio paskirtis yra sudaryti K grupiȎ genetinǱ identitetŃ (stat. vad. posterior 

pasiskirstymu) tolesniam individȎ skirstymui. Toliau pradedamas MCMC atsitiktiniȎ iteracijȎ 

procesas ir kartojamas apie 100 000 iteracijȎ, kol pasiekiamas individȎ pasiskirstymo Ǳ K grupes 

pastovumas (konvergacija) ir pagal priskyrimo tam tikrai grupei skaiļiȎ apskaiļiuojama tikimybǟ 

individo priklausymui ġiai grupei. Tai viena tiksliausiȎ plaļiausiai naudojamȎ DNR duomenȎ 

klasterinǟs analizǟs metodikȎ (Liliana Porras-Hurtado et al .  2013). MȊsȎ tyrime mes naudojome 

100 000 MCMC iteracijȎ ir 100 000 ģingsniȎ ilgio burn-in periodŃ tikslu suskirstyti vilkȎ populiacijŃ 

Ǳ K nuo 1 iki 10 grupiȎ, po 10 pakartojimȎ kiekvienai grupei. Analizes atlikome pagal giminingȎ aleliȎ 

daģniȎ ir admiksijos algoritmus, be loc prior funkcijos. Labiausiai tikǟtinas genetiniȎ grupiȎ K skaiļius 

nuo 2 iki 10 Lietuvos populiacijoje buvo nustatytas statistiġkai pagal programos 

STRUCTURE_HARVESTER (Earl and Von Holdt 2012) apskaiļiuotŃ deltaK kriterijȎ ir individȎ 

priskyrimo tikimybiȎ paklaidȎ maģǟjimŃ, bei priskyrimo patikimumo indeksŃ (skaiļius individȎ su 0,5 

ir > priskyrimo tam tikram grupei K tikimybe).  Naudotas admiksijos statistinis modelis su susijusiais 

aleliȎ daģniais.         

 

{ƛōǽ ǊȅǑƛǽ ƴǳǎǘŀǘȅƳŀǎ 

Ġia analize pagal DNR duomenis siekǟme nustatyti sibus ir pusiau sibus individus rekonstruoti 

jȎ tǟvȎ genotipus pagal programos COLONY V2.0.5.3 (Jones and Wang 2010) Bajeso maksimalios 

tikimybǟs algoritmus, kurie rekonstruoja duotos populiacijos individȎ tǟvinius genotipus ir priskiria 

jiems palikuonius kaip pusiau sibus ir pilnus sibus. Mes naudojome abiejȎ lyļiȎ poligamijos modelǱ. 

Tǟvystǟs priskyrimo metodas yra pagrǱstas keliȎ tǟviniȎ kartȎ DNR genotipȎ rekonstravimu iġ stebimȎ 
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(empiriniȎ) palikuoniȎ DNR genotipȎ pagal Maksimalios tikimybǟs algoritmus ir Mendelio 

paveldǟjimo dǟsnius ir tolesniu statistiniu palyginamu tarp stebimȎ ir rekonstruotȎ pagal Mendelio 

paveldǟjimo dǟsnius DNR genotipȎ daģniȎ statistiniȎ pasiskirstymȎ (Wang 2004). Pagal Wang (2004) 

maksimalios tikimybǟs algoritmŃ alelio nesutapimas tarp palikuonio ir kandidato Ǳ mamas ar tǟvus 

neatmeta jȎ tǟvystǟs galimybǟs, tik sumaģina tikrosios tǟvystǟs tikimybň. Kuo skirtingesnis yra 

klaidingai genotipuotas alelis nuo motininio alelio, tuo maģesnǟ priskyrimo tikimybǟ. Tokiu bȊdu ġis 

metodas leidģia atsiģvelgti Ǳ technines DNR genotipavimo paklaidas konkreļiuose lokusuose dǟl 

cheminiȎ reagentȎ ir DNR tyrimȎ Ǳrangos specifiġkumo ir nǟra priklausomas nuo HWE aleliȎ 

skirstinio bei prielaidȎ apie neatsitiktinǱ poravimŃsi populiacijoje (Wang 2004). Programoje COLONY 

V2.0.5.3 naudojome Micro-checker apskaiļiuotas kiekvieno lokuso aleliȎ iġkritimo (allele dropout) 

tikimybǟs dǟl nuliniȎ aleliȎ ir programos COLONY V2.0.5.3 Ǳvertintas lokusȎ genotipavimo 

paklaidas, kurios vyravo tarp 0 - 4 %. 

 

IƛōǊƛŘƛȊŀŎƛƧŀ ǎǳ ǑǳƴƛƳƛǎ 

Ġios analizǟs tikslas buvo nustatyti genetinius panaġumus tarp 2022 metȎ sumedģiotȎ vilkȎ ir 

specialiai ġiam tyrimui atrinktȎ 18 referenciniȎ ġuns individȎ pagal DNR ģymenis 18 mikrosatelitȎ 

lokusȎ ir apskaiļiuojant hibridizacijos tikimybǟs kiekvienam vilko individui bei nustatyti ġalies 

regionus, kur ġios tikimybǟs yra santykinai didesnǟs. TikimybiȎ apskaiļiavimui naudojime Bajeso 

genetinio priskyrimo analizň pagal GENECLASS (Piry et al. 2004).  programŃ. Naudojome Bajeso 

vilko individȎ priskyrimo ġunȎ populiacijai algoritmus (Rannala and Mountain 1997), kiekvienam 

individui apskaiļiuojant priskyrimo tikimybǟs pagal 10000 Monte Karlo permutacijȎ (Peatkau et al. 

2004).  

Kuo didesnǟ vilko individui tikimybǟ priklausyti ġunȎ genetinei grupei, tuo stipresnǟ jo 

protǟviȎ poravimosi su ġunimis tikimybǟ. Jei tikimybǟ virġija 50 proc. tikǟtinas poravimasis tǟvinǟje 

kartoje. Jei maģesnei nei 50 proc. hibridizacija vyko anksļiau nei seneliȎ kartoje, ar individai yra 

Ǳvairaus lygmens hibridȎ palikuonys.  Pagal Godinho et al. (2011), jei priskyrimo tikimybǟs virġija 5 

proc., yra aukġta tikimybǟ, kad individas turi reikġmingȎ hibridizacijos su ġunimis genetiniȎ padariniȎ. 

 

2.2. Amģiaus tyrimas 

Pagal dantȎ kaitŃ galima nustatyti tik jauno gyvȊno amģiȎ. GyvȊno amģiȎ pagal dantȎ nudilimŃ 

galima nusakyti tik apytikriai. DantȎ dilimo intensyvumas susijňs su skirtinga gyvȊnȎ gyvenamŃja 

aplinka, skirtinga mityba, mechaniniais paģeidimais, ligomis, genetika ir danties mineraline sudǟtimi. 
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Visi ġie veiksniai Ǳtakoja nevienodŃ danties dilimŃ gyvenimo bǟgyje. Norint tiksliai nusakyti amģiȎ, 

tenka pasitelkti kitus, amģiȎ nustatyti padedanļius, poģymius. 

Danties ġaknis yra padengta plonu cementito sluoksniu, kuris padeda laikyti ģandikaulyje Ǳt-

virtintŃ dantǱ. Mechaninis (intensyvaus kramtymo metu) ir temperatȊrinis (ġiltasis/ġaltasis metȎ laikas) 

stresas formuoja skirtingo tankumo ir mineralizacijos cementito sluoksnǱ. Ġie metiniai cementito su-

tankǟjimai sudaro Ămetiniusñ ģiedus aplink danties ġaknǱ. 

Vytauto Didģiojo universiteto, Ģemǟs Ȋkio akademijos Medģioklǟtyros laboratorijoje buvo at-

likti sumedģiotȎ vilkȎ dantȎ histologiniai tyrimai amģiui nustatyti. Diskinio mikrotomo pagalba atlikti 

tikslȊs pjȊviai. Tinkamoje vietoje atpjautas plonas danties ġaknies sluoksnis. Vǟliau, paruoġus bandinǱ 

ir jǱ mikroskopuojant, analizuoti cementito sluoksniai. Suskaiļiuoti matomi sutankǟjimo ģiedai ir Ǳver-

tintas amģius. VilkȎ atveju prie matomȎ metiniȎ rieviȎ skaiļiaus Ăpridǟtañ dar viena rievǟ (vieni me-

tai), nes pirmŃjŃ gyvenimo ģiemŃ rievǟ nesusidaro. 

 

2.3. Reprodukcijos tyrimas 

Reprodukcijos tyrimams buvo atveriamos sumedģiotȎ vilkȎ pateliȎ gimdos. Tose gimdos vie-

tose, prie kuriȎ paskutinio nǟġtumo metu buvo prisitvirtinň embrionai, iġlieka tamsesnǟs dǟmǟs (Strand 

et al., 1995; Kojola, 2005; Santicchia et al., 2105). Suskaiļiavus tamsias dǟmes, nustatomas augusiȎ 

embrionȎ skaiļius patelǟs gimdoje paskutinio nǟġtumo metu. 

 

2.4. PraneġimȎ apie didģiȎjȎ plǟġrȊnȎ buvimŃ registravimo visus metus anketȎ duomenȎ ana-

lizǟ 

Analizei naudoti Valstybinǟs saugomȎ teritorijȎ tarnybos prie Aplinkos ministerijos iki 2023 

m. rugsǟjo 1 d. surinkti praneġimȎ apie didģiȎjȎ plǟġrȊnȎ buvimŃ registravimo visus metus anketȎ 

duomenys. ǰ analizň Ǳtraukti atvejai Ǳvykň nuo 2022 m. rugpjȊļio 31 d. Nustatant vilko populiacijos 

erdvinǱ paplitimŃ (arealŃ), populiacijos dydǱ (vilkȎ ġeimȎ ir reprodukcijos atvejȎ skaiļiȎ) bei kitus 

populiacijos parametrus, taip pat naudotos ir apskaitos pagal pǟdsakus sniege 2022ï2023 metȎ ģiemŃ 

bei 2022ï2023 metȎ medģioklǟs sezono metu sumedģiotȎ vilkȎ genetiniȎ, amģiaus ir reprodukcijos 

tyrimȎ duomenys. 

 

2.5. MedģiojamȎjȎ gyvȊnȎ apskaitos pagal pǟdsakus sniege duomenȎ analizǟ 

Analizei naudoti Valstybinǟs saugomȎ teritorijȎ tarnybos prie Aplinkos ministerijos iki 2023 

m. balandģio 10 d. surinkti medģiojamȎjȎ gyvȊnȎ apskaitos pagal pǟdsakus sniege duomenys. Aps-

kaiļiuota kanopiniȎ ģvǟriȎ ir didģiȎjȎ plǟġrȊnȎ santykinǟ gausa, Ǳvertintas pǟdsakȎ daģnumo indeksas 
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ġalies mastu ir atskirose apskrityse. PǟdsakȎ daģnumo indeksas paskaiļiuotas pagal Lietuvos Respub-

likos aplinkos ministro 2018 m. vasario 12 d. Ǳsakymo Nr. D1-98 ĂDǟl Lietuvos Respublikos aplinkos 

ministro 2000 m. birģelio 27 d. Ǳsakymo Nr. 258 ĂDǟl medģioklǟs Lietuvos Respublikos teritorijoje 

taisykliȎ patvirtinimoñ pakeitimo 421 punktu Medģioklǟs Lietuvos Respublikos teritorijoje taisykliȎ 5 

priedo 18.1 ir 18. 2 punktus: 

18.1. 1 km pǟdsakȎ marġruto, kuris nustatomas aptiktȎ pǟdsakȎ skaiļiȎ padalijus iġ marġruto 

ilgio; 

18.2. 1 km pǟdsakȎ marġruto per 24 val., kuris nustatomas aptiktȎ pǟdsakȎ skaiļiȎ padalijus iġ 

marġruto ilgio ir parȎ, praǟjusiȎ po sniego iġkritimo, skaiļiaus. 
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3. Rezultatai ir jȎ aptarimas 

MǟginiȎ surinkimo ir grŃģinimo darbȎ apimtys 

Vadovaujantis Lietuvos Respublikos aplinkos ministro 2022 m. spalio 11 d. Ǳsakymu Nr. D1-

328 ĂDǟl vilkȎ sumedģiojimo per 2022ï2023 metȎ medģioklǟs sezonŃ limito patvirtinimoñ buvo pat-

virtintas 282 vilkȎ sumedģiojimo limitas. 2022ï2023 metȎ vilkȎ medģioklǟs sezono metu buvo sume-

dģioti arba rasti kritň 278 vilkai. 

MǟginiȎ surinkimas. Vadovaujantis Medģioklǟs Lietuvos Respublikos teritorijoje taisykliȎ 9 

priedo nurodymais bei pirkimo-pardavimo sutartimi Nr. F4-40, buvo susisiekta bei atvykta pas kiek-

vienŃ vilkŃ sumedģiojusǱ medģiotojŃ. Tokiu bȊdu buvo surinkta 273 sumedģiotȎ vilkȎ raumens pavyz-

dģiai, 276 sumedģiotȎ vilkȎ apatiniai iltiniai dantys bei 128 sumedģiotȎ vilkȎ pateliȎ gimdos (lentelǟ 

3.1 ir lentelǟ 3.2). 6 medģiotojai dǟl ǱvairiȎ prieģasļiȎ pateikǟ ne visus tyrimams reikalingus sume-

dģioto vilko mǟginius. Viso nepateikta: 5 raumens mǟginiai, 2 iltiniai dantys ir 1 patelǟs gimda. 

 

Lentelǟ 3.1. SumedģiotȎ vilkȎ mǟginiȎ surinkimo ir sugrŃģinimo rezultatai 

Paimti mǟginiai 

Maksimali pas-

laugȎ apimtis, 

vnt. 

PaimtȎ mǟginiȎ skaiļius SugrŃģintȎ mǟginiȎ skaiļius 

vnt. 
dalis nuo visȎ su-

medģiotȎ, % 
vnt. % 

Raumens gabalǟlis 278 273 98,2 ï ï 

Iltinis dantis 278 276 99,3 276 100 

Gimda 129 128 99,2 ï ï 
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Lentelǟ 3.2. Kiekvieno sumedģioto vilko mǟginiȎ pateikimas (1 ï mǟginys pateiktas, 0 ï mǟginys nepateiktas) 

Eil. 

Nr. Savivaldybǟ Medģioklǟs plotȎ vienetas 

Sumedģiojimo 

data Lytis  Raumuo Iltis  Gimda 

Gimdos atiti-

kimas reikala-

vimams Medģiotojas 

1 Akmenǟs r. sav. "KruopiȎ" MPV 2022-11-18 Patinas 1 1     A. L. 

2 Akmenǟs r. sav. "KruopiȎ" MPV 2023-01-27 Patelǟ 1 1 1 Kiti organai A. B. 

3 Akmenǟs r. sav. "KruopiȎ" MPV 2023-01-27 Patelǟ 1 1 1 Teisingai S. B. 

4 Alytaus r. sav. "Dzirmiġkǟs" PMPV 2022-11-08 Patinas 1 1     T. M. 

5 Alytaus r. sav. "Dzirmiġkǟs" PMPV 2022-12-13 Patinas 1 1     V. G. 

6 Alytaus r. sav. "Tauras" MPV 2022-11-12 Patelǟ 1 1 1 Teisingai T. D. 

7 Alytaus r. sav. "Tauras" MPV 2023-01-07 Patelǟ 1 1 1 Iġimta ne visa A. D. 

8 AnykġļiȎ r. sav. "Elmos" MPV 2022-10-28 Patelǟ 1 1 1 Teisingai M. P. 

9 AnykġļiȎ r. sav. "Navikai" MPV 2022-11-03 Patelǟ 1 1 1 Kiti organai G. S. 

10 AnykġļiȎ r. sav. MK "Debeikiai" MPV 2022-10-16 Patinas 1 1     R. M. 

11 AnykġļiȎ r. sav. MK "Debeikiai" MPV 2022-10-23 Patelǟ 1 1 1 Teisingai K. J. 

12 AnykġļiȎ r. sav. MK "Debeikiai" MPV 2022-10-30 Patelǟ 1 1 1 Teisingai R. M. 

13 AnykġļiȎ r. sav. MK "Debeikiai" MPV 2022-11-01 Patinas 1 1     R. M. 

14 AnykġļiȎ r. sav. MK "Debeikiai" MPV 2022-11-04 Patelǟ 1 1 1 Teisingai R. M. 

15 AnykġļiȎ r. sav. MK "Debeikiai" MPV 2022-12-10 Patinas 1 1     R. M. 

16 AnykġļiȎ r. sav. MK "Ġilas" MPV 2022-11-05 Patinas 1 1     D. S. 

17 AnykġļiȎ r. sav. Traupio MB MPV 2022-11-06 Patelǟ 1 1 1 Teisingai J. A. 

18 AnykġļiȎ r. sav. Vilniaus MK "łģuolynas" MPV 2022-12-04 Patinas 1 1     D. V. 

19 BirģȎ r. sav. "Agluonos" MPV 2022-11-27 Patinas 1 1     Ġ. N. 

20 BirģȎ r. sav. "Anciġkiai" MPV 2022-11-19 Patinas 1 1     L. A. 

21 BirģȎ r. sav. "Anciġkiai" MPV 2022-11-19 Patinas 1 1     A. B. 

22 BirģȎ r. sav. "BȊginiai" MPV 2022-12-23 Patinas 1 1     E. S. 

23 BirģȎ r. sav. "BȊginiai" MPV 2022-12-29 Patinas 1 1     L. L. 

24 BirģȎ r. sav. "TamoġiȊnȎ medģioklǟs plotai" MPV 2022-10-21 Patelǟ 1 1 1 Teisingai E. P. 

25 BirģȎ r. sav. "TamoġiȊnȎ medģioklǟs plotai" MPV 2022-10-23 Patelǟ 1 1 1 Teisingai E. S. 

26 DruskininkȎ r. sav. "GrȊtas" MPV 2023-01-17 Patinas 1 1     V. N. 

27 DruskininkȎ sav. "GrȊtas" MPV 2022-11-28 Patinas 1 1     V. N. 

28 DruskininkȎ sav. "GrȊtas" MPV 2023-02-01 Patelǟ 1 1 1 Iġimta ne visa V. N. 
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29 DruskininkȎ sav. "Leipalingis" MPV 2022-11-19 Patelǟ 1 1 1 Iġimta ne visa M. N. 

30 DruskininkȎ sav. "Leipalingis" MPV 2022-11-29 Patinas 1 1     S. M. 

31 DruskininkȎ sav. "Leipalingis" MPV 2022-12-04 Patelǟ 1 1 1 Teisingai V. D. 

32 DruskininkȎ sav. "Nemuno" MPV 2022-10-15 Patelǟ 1 1 1 Teisingai J. Ģ. 

33 DruskininkȎ sav. "Paliepis" MPV 2022-10-15 Patinas 1 1     T. D. 

34 DruskininkȎ sav. "Paliepis" MPV 2022-11-26 Patinas 1 1     T. G. 

35 DruskininkȎ sav. "Paliepis" MPV 2022-11-26 Patelǟ 1 1 1 Teisingai V. J. 

36 ElektrǟnȎ sav. MĢD TrakȎ skyriaus ElektrǟȎ MB 2023-02-08 Patinas 1 1     G. P. 

37 ElektrǟnȎ sav. Vǰ "TrakȎ miġkȎ urǟdija" PMPV 2023-01-06 Patinas 1 1     V. G. 

38 Ignalinos r. sav. "Girelǟs" MPV 2023-02-27 Patelǟ 1 1 1 Teisingai V. D. 

39 Ignalinos r. sav. "Mielagǟnai-1" MPV 2022-12-05 Patinas 1 1     A. P. 

40 Ignalinos r. sav. "Mielagǟnai-1" MPV 2022-12-09 Patinas 1 1     A. P. 

41 Ignalinos r. sav. "Mielagǟnai-1" MPV 2022-12-24 Patinas 1 1     A. B. 

42 Ignalinos r. sav. "Miġkininko" MPV 2022-10-22 Patinas 1 1     V. G. 

43 Ignalinos r. sav. "Miġkininko" MPV 2022-11-13 Patelǟ 1 1 1 Teisingai E. A. 

44 Ignalinos r. sav. "Padysnio" MPV 2022-10-29 Patinas 1 1     M. V. 

45 Ignalinos r. sav. "Padysnio" MPV 2023-02-01 Patelǟ 1 1 1 Teisingai N. I. 

46 Ignalinos r. sav. "Padysnio" MPV 2023-02-28 Patelǟ 1 1 1 Teisingai A. G. 

47 Ignalinos r. sav. "Sidabrakalnio" MPV 2023-02-23 Patelǟ 1 1 1 Teisingai J. P. 

48 Ignalinos r. sav. "Sidabrakalnio" MPV 2023-02-23 Patelǟ 1 1 1 Teisingai J. P. 

49 Ignalinos r. sav. "Sidabrakalnio" MPV 2023-02-23 Patelǟ 1 1 1 Teisingai V. P. 

50 Ignalinos r. sav. "Ģagarinǟs" MPV 2022-12-18 Patelǟ 1 1 1 Teisingai G. I. 

51 Jonavos r. sav. "Klevas" MPV 2023-02-02 Patelǟ 1 1 1 Iġimta ne visa I. P. 

52 Jonavos r. sav. "Klevas" MPV 2023-02-02 Patinas 1 1     I. P. 

53 Jonavos r. sav. "Klevas" MPV 2023-02-10 Patinas 0 1     I. P. 

54 Jonavos r. sav. "Lokenǟliai" MPV 2022-11-05 Patelǟ 1 1 1 Iġimta ne visa M. L. 

55 Jonavos r. sav. "Lokenǟliai" MPV 2022-11-14 Patelǟ 1 1 1 Teisingai V. V. 

56 Jonavos r. sav. "Lokys" MPV 2023-02-17 Patinas 1 1     L. Ģ. 

57 Jonavos r. sav. "Santaka" MPV 2022-10-30 Patinas 1 1     A. M. 

58 Jonavos r. sav. "Tado Ivanausko" MPV 2023-01-08 Patinas 1 1     D. Ģ. 

59 Jonavos r. sav. "Ģeimiai" MPV 2023-01-21 Patinas 1 1     P. D. 
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60 Jurbarko r. sav. "Vadģgirys" MPV 2023-02-01 Patinas 1 1     I. J. 

61 Jurbarko r. sav.   2023-03-14 Patinas 1 1     rastas kritňs 

62 KaiġiadoriȎ r. sav. "Kruonis" MPV 2022-10-27 Patelǟ 1 1 1 Teisingai I. T. 

63 KaiġiadoriȎ r. sav. "Kruonis" MPV 2023-02-02 Patinas 1 1     G. V. 

64 KaiġiadoriȎ r. sav. "Palomenys" MPV 2022-10-18 Patelǟ 1 1 1 Teisingai M. K. 

65 KaiġiadoriȎ r. sav. "Ģieģmariai" MPV 2022-11-16 Patinas 1 1     M. J. 

66 Kalvarijos sav. "Ġleinǟ" MPV 2022-12-24 Patinas 1 1     R. A. 

67 Kauno r. sav. "Ova" MPV 2022-10-25 Patelǟ 1 1 1 Iġimta ne visa M. P. 

68 Kauno r. sav. Kauno miġkȎ urǟdija PMPV 2023-01-14 Patelǟ 1 1 1 Teisingai D. S. 

69 KazlȎ RȊdos sav. "JȊrǟs" MPV 2022-11-09 Patinas 1 1     A. D. 

70 KazlȎ RȊdos sav. "JȊrǟs" MPV 2022-11-26 Patelǟ 1 1 1 Iġimta ne visa R. S. 

71 KazlȎ RȊdos sav. "JȊrǟs" MPV 2022-11-26 Patinas 1 1     V. T. 

72 KǟdainiȎ r. sav. "łģuolotas" MPV 2023-01-07 Patelǟ 1 1 1 Kiti organai D. R. 

73 KǟdainiȎ r. sav. "łģuolotas" MPV 2023-01-07 Patinas 1 1     D. R. 

74 KǟdainiȎ r. sav. "Lǟdas" MPV 2022-10-25 Patelǟ 1 1 1 Teisingai D. S. 

75 KǟdainiȎ r. sav. "Lǟdas" MPV 2022-10-25 Patelǟ 1 1 1 Teisingai D. S. 

76 KǟdainiȎ r. sav. "Lǟdas" MPV 2022-11-29 Patelǟ 0 1 1 Teisingai D. S. 

77 KǟdainiȎ r. sav. "Nevǟģis" MPV 2022-11-25 Patinas 1 1     T. N. 

78 KǟdainiȎ r. sav. "Nevǟģis" MPV 2022-11-26 Patinas 1 1     V. V. 

79 KǟdainiȎ r. sav. "Ġventybrastis" MPV 2022-10-15 Patinas 1 1     M. R. 

80 KǟdainiȎ r. sav. "Ġventybrastis" MPV 2022-11-19 Patinas 1 1     A. K. 

81 KǟdainiȎ r. sav. "Taujanka" MPV 2022-12-03 Patelǟ 1 1 1 Kiti organai R. S. 

82 KǟdainiȎ r. sav. "Taujanka" MPV 2022-12-03 Patinas 1 1     Ģ. Ģ. 

83 Kelmǟs r. sav. "LioliȎ" MPV 2022-12-06 Patelǟ 1 1 1 Teisingai K. L. 

84 Klaipǟdos r. sav. "Dariaus" MPV 2022-11-03 Patinas 1 1     L. B. 

85 Kretingos r. sav. "Minijos" MPV 2022-11-26 Patelǟ 1 1 1 Teisingai A. R. 

86 Kretingos r. sav. "Miġkininko" MPV 2023-02-02 Patinas 1 1     A. G. 

87 Kretingos r. sav. "Ġilo rago" MPV 2022-10-29 Patelǟ 1 1 1 Teisingai J. T. 

88 Kretingos r. sav. "Ġilo rago" MPV 2022-10-29 Patinas 1 1     N. S. 

89 Kretingos r. sav. "Ġilo rago" MPV 2022-11-19 Patinas 1 1     V. G. 

90 Kretingos r. sav. "Ġilo rago" MPV 2023-02-11 Patinas 1 1     rastas kritňs 
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91 Kupiġkio r. sav. "Antaġava" MPV 2022-11-12 Patinas 1 1     G. K. 

92 Kupiġkio r. sav. "Navikai" MPV 2023-01-16 Patelǟ 1 1 1 Kiti organai G. S. 

93 Kupiġkio r. sav. "Ġimonys" MPV 2023-01-21 Patelǟ 1 1 1 Teisingai A. B. 

94 Kupiġkio r. sav.   2023-04-05 Patinas 1 1     rastas kritňs 

95 LazdijȎ r. sav. "Aġtrioji Kirsna" MPV 2022-11-08 Patinas 1 1     N. N. 

96 LazdijȎ r. sav. "Bestraigiġkǟs" PMPV 2022-12-08 Patelǟ 1 1 1 Teisingai A. Ġ. 

97 LazdijȎ r. sav. "Dumblio" MPV 2022-10-15 Patelǟ 1 1 1 Teisingai R. M. 

98 LazdijȎ r. sav. "Kibirkġtis" MPV 2022-11-20 Patinas 1 1     L. V. 

99 LazdijȎ r. sav. "Kibirkġtis" MPV 2022-11-20 Patinas 1 1     P. Ġ. 

100 LazdijȎ r. sav. "Paliepis" MPV 2022-12-11 Patinas 1 1     T. G. 

101 LazdijȎ r. sav. "Seirijai" MPV 2023-01-07 Patinas 1 1     R. D. 

102 LazdijȎ r. sav. "Seirijai" MPV 2023-01-07 Patelǟ 1 1 1 Teisingai V. S. 

103 Marijampolǟs sav. "Amalva" MPV 2023-01-09 Patelǟ 1 1 1 Teisingai D. B. 

104 Marijampolǟs sav. "Jurgeģeriai" MPV 2022-11-03 Patelǟ 1 1 1 Teisingai A. K. 

105 MaģeikiȎ r. sav. "PlinkġiȎ" MPV 2022-10-22 Patelǟ 1 1 1 Iġimta ne visa V. S. 

106 MaģeikiȎ r. sav. "PlinkġiȎ" MPV 2022-11-11 Patelǟ 1 1 1 Kiti organai D. K. 

107 MaģeikiȎ r. sav. "PlinkġiȎ" MPV 2022-11-12 Patelǟ 1 1 1 Kiti organai S. B. 

108 MaģeikiȎ r. sav. "ĢidikȎ" MPV 2022-11-13 Patinas 1 1     P. N. 

109 MolǟtȎ r. sav. "Steponavos" MK MPV 2022-12-11 Patinas 1 1     R. U. 

110 MolǟtȎ r. sav. "Steponavos" MK MPV 2023-01-31 Patinas 1 1     G. P. 

111 MolǟtȎ r. sav. MB "SuginļiȎ medģiotojai" MPV 2023-01-12 Patelǟ 1 1 1 Teisingai R. M. 

112 MolǟtȎ r. sav. MK "Alanta" MPV 2023-02-26 Patinas 1 1     D. M. 

113 MolǟtȎ r. sav. MK "Arnionys" MPV 2022-12-09 Patelǟ 1 1 1 Teisingai A. A. 

114 MolǟtȎ r. sav. MK "Inturkǟ" MPV 2022-11-05 Patinas 1 1     T. D. 

115 PagǟgiȎ sav. "Gǟgǟ" MPV 2023-01-22 Patelǟ 1 1 1 Kiti organai E. J. 

116 PagǟgiȎ sav. "Rambynas" MPV 2022-11-06 Patelǟ 1 1 1 Kiti organai V. D. 

117 Pakruojo r. sav. "GedģiȊnȎ" PMPV 2022-12-07 Patelǟ 1 1 1 Kiti organai N. B. 

118 Pakruojo r. sav. "MargiȎ" MPV 2022-11-26 Patelǟ 1 1 1 Iġimta ne visa D. B. 

119 Pakruojo r. sav. "MargiȎ" MPV 2022-12-08 Patinas 1 1     R. B. 

120 Pakruojo r. sav. "MargiȎ" MPV 2022-12-19 Patinas 1 1     R. B. 

121 Pakruojo r. sav. "Sukmedģio" MPV 2022-11-05 Patinas 1 1     V. V. 
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122 Panevǟģio r. sav. "Alanta" MPV 2022-12-30 Patinas 1 1     R. L. 

123 Panevǟģio r. sav. "Erimaiļiai" MPV 2023-01-07 Patinas 1 1     E. Ģ. 

124 Panevǟģio r. sav. "Girelǟ" MPV 2022-11-23 Patelǟ 1 1 1 Kiti organai R. M. 

125 Panevǟģio r. sav. "Kranklys" MPV 2022-11-23 Patinas 1 1     A. B. 

126 Panevǟģio r. sav. "Panevǟģio miġkȎ urǟdijos" PMPV 2022-11-08 Patelǟ 1 1 1 Iġimta ne visa R. F. 

127 Panevǟģio r. sav. "Panevǟģio miġkȎ urǟdijos" PMPV 2023-01-07 Patinas 1 1     V. K. 

128 Panevǟģio r. sav. "Tauras" MPV 2022-10-19 Patinas 1 1     K. M. 

129 Panevǟģio r. sav. "Tauras" MPV 2022-10-19 Patelǟ 1 1 1 Teisingai K. M. 

130 Panevǟģio r. sav.   2023-04-03 Patinas 1 1     rastas kritňs 

131 Pasvalio r. sav. "Jakuboniai" MPV 2023-01-07 Patinas 1 1     V. S. 

132 Pasvalio r. sav. "Naradava" MPV 2022-12-20 Patelǟ 1 1 1 Teisingai E. P. 

133 Pasvalio r. sav. "Naradava" MPV 2022-12-22 Patinas 1 1     E. P. 

134 Pasvalio r. sav. "Naradava" MPV 2023-01-03 Patelǟ 1 1 1 Teisingai E. P. 

135 Plungǟs r. sav. "łģuolo" MPV 2023-01-28 Patinas 1 1     D. V. 

136 Plungǟs r. sav. "łģuolo" MPV 2023-01-28 Patelǟ 1 1 1 Iġimta ne visa G. K. 

137 Plungǟs r. sav. "KontauļiȎ" MPV 2022-11-19 Patelǟ 1 1 1 Teisingai A. S. 

138 PrienȎ r. sav. "Balbnergiris" MPV 2022-11-19 Patinas 1 1     T. M. 

139 PrienȎ r. sav. "JȊrǟs" MPV 2022-10-26 Patinas 1 1     R. S. 

140 PrienȎ r. sav. "JȊrǟs" MPV 2022-11-02 Patinas 1 1     P. K. 

141 PrienȎ r. sav. "Kamainǟ" MPV 2022-10-29 Patelǟ 1 1 0 Nepateikta A. B. 

142 PrienȎ r. sav. "Naujojiȉta" MPV 2022-12-18 Patelǟ 1 1 1 Teisingai R. D. 

143 PrienȎ r. sav. "Naujojiȉta" MPV 2023-01-28 Patinas 1 1     K. S. 

144 Radviliġkio r. sav. "Baisogalos" MPV 2022-11-16 Patinas 1 1     G. Ģ. 

145 Radviliġkio r. sav. "Baisogalos" MPV 2022-11-21 Patelǟ 1 1 1 Teisingai G. Ģ. 

146 Radviliġkio r. sav. "Baisogalos" MPV 2022-11-21 Patinas 1 1     G. Ģ. 

147 Radviliġkio r. sav. "Baisogalos" MPV 2022-12-03 Patinas 1 1     A. S. 

148 Radviliġkio r. sav. "MaģuoliȎ" MPV 2022-11-05 Patinas 1 1     L. K. 

149 Radviliġkio r. sav. A. Stulginskio universiteto MPV 2022-11-25 Patinas 1 1     K. Ġ. 

150 RaseiniȎ r. sav. "Dubysa" MPV 2022-11-12 Patelǟ 1 1 1 Teisingai K. S. 

151 Rietavo sav. "GirǟnȎ" MPV 2022-10-27 Patinas 1 1     L. J. 

152 Rokiġkio r. sav. "Atģalynas" MPV 2023-02-24 Patelǟ 1 1 1 Kiti organai T. D. 
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153 Rokiġkio r. sav. "Juodupǟ" MPV 2023-02-07 Patinas 1 1     A. S. 

154 Rokiġkio r. sav. "Miġkininkai" MPV 2022-12-04 Patinas 1 1     P. K. 

155 Rokiġkio r. sav. "Sartai" MPV 2022-11-04 Patinas 1 1     T. K. 

156 Rokiġkio r. sav. "Sartai" MPV 2022-11-04 Patelǟ 1 1 1 Teisingai T. K. 

157 Rokiġkio r. sav. "Sartai" MPV 2023-02-24 Patelǟ 1 1 1 Teisingai A. S. 

158 Rokiġkio r. sav. "Staļiaragis" MPV 2022-11-26 Patelǟ 1 1 1 Iġimta ne visa E. B. 

159 Rokiġkio r. sav. "VyģȊnai" MPV 2022-10-17 Patelǟ 1 1 1 Iġimta ne visa E. Ġ. 

160 Rokiġkio r. sav. "Ģiobiġkis" MPV 2022-12-17 Patinas 0 1     I. J. 

161 Skuodo r. sav. "Aleksandrijos" MPV 2022-12-03 Patelǟ 1 1 1 Teisingai R. V. 

162 Skuodo r. sav. "Mosǟdis" MPV 2022-11-06 Patinas 1 1     V. V. 

163 Skuodo r. sav. Vǰ Kretingos miġkȎ urǟdijos PMPV 2022-11-18 Patelǟ 1 1 1 Teisingai A. G. 

164 ĠakiȎ r. sav. "Baltkojai" MPV 2022-11-13 Patinas 1 1     M. D. 

165 ĠakiȎ r. sav. "GerdģiȊnai" MPV 2022-11-25 Patelǟ 1 1 1 Teisingai T. B. 

166 ĠakiȎ r. sav. "GerdģiȊnai" MPV 2022-12-08 Patelǟ 1 1 1 Teisingai E. B. 

167 ĠakiȎ r. sav. "Lukġiai" MPV 2023-01-28 Patinas 1 1     M. L. 

168 ĠakiȎ r. sav. "Ragas" MPV 2022-09-18 Patelǟ 1 1 1 Teisingai rastas kritňs 

169 ĠakiȎ r. sav. "Slavikai" MPV 2022-12-27 Patelǟ 1 1 1 Teisingai E. R. 

170 ĠakiȎ r. sav. "Slavikai" MPV 2023-01-19 Patelǟ 1 1 1 Teisingai E. R. 

171 ĠakiȎ r. sav. "Turļinai" MPV 2022-10-17 Patelǟ 1 1 1 Teisingai M. B. 

172 ĠakiȎ r. sav. "Turļinai" MPV 2022-11-27 Patelǟ 1 1 1 Teisingai M. B. 

173 ĠakiȎ r. sav.   2023-03-04 Patelǟ 1 1 1 Teisingai rastas kritňs 

174 ĠalļininkȎ r. sav. "Gauja" MPV 2023-01-22 Patelǟ 1 1 1 Teisingai A. K. 

175 ĠalļininkȎ r. sav. "Merkys" MPV 2023-01-19 Patelǟ 1 1 1 Teisingai V. B. 

176 ĠalļininkȎ r. sav. "Pirļiupiai" MPV 2023-02-17 Patelǟ 1 1 1 Teisingai E. M. 

177 ĠiauliȎ r. sav. "GilvyļiȎ" MPV 2022-10-31 Patinas 1 1     R. G. 

178 ĠiauliȎ r. sav. "Gubernijos" MPV 2022-12-08 Patelǟ 1 1 1 Kiti organai Ġ. P. 

179 ĠiauliȎ r. sav. "Ilgġilio" MPV 2022-12-10 Patinas 0 0     V. Ģ. 

180 ĠiauliȎ r. sav. "LygudȎ" MPV 2022-12-05 Patinas 1 1     R. Ġ. 

181 ĠiauliȎ r. sav. "LygudȎ" MPV 2023-01-29 Patinas 1 1     R. Ġ. 

182 ĠiauliȎ r. sav. "MiġkininkȎ" MPV 2022-11-26 Patinas 1 1     M. L. 

183 ĠiauliȎ r. sav. "Ġakynos" MPV 2023-01-06 Patelǟ 1 1 1 Kiti organai A. L. 
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184 ĠiauliȎ r. sav. "UģpelkiȎ" MPV 2022-10-18 Patinas 1 1     E. A. 

185 Ġilalǟs r. sav. "Gvaldai" MPV 2022-11-12 Patelǟ 1 1 1 Teisingai V. M. 

186 Ġilalǟs r. sav. "Medelynas" MPV 2022-12-31 Patinas 1 1     M. V. 

187 Ġilalǟs r. sav. "Medvǟgalio" MPV 2022-11-19 Patelǟ 1 1 1 Iġimta ne visa A. T. 

188 Ġilalǟs r. sav. "Medvǟgalio" MPV 2023-02-01 Patelǟ 1 1 1 Teisingai A. L. 

189 Ġilalǟs r. sav. "Obelyno" MPV 2022-10-21 Patelǟ 1 1 1 Teisingai rastas kritňs 

190 Ġilutǟs r. sav. "Rusnǟs" MPV 2022-11-05 Patinas 1 1     A. L. 

191 Ġilutǟs r. sav. "Vainuto" MPV 2023-02-02 Patinas 1 1     M. J. 

192 ĠirvintȎ r. sav. "łģuolas II" MPV 2022-11-05 Patelǟ 1 1 1 Kiti organai J. D. 

193 ĠirvintȎ r. sav. "Ļiobiġkis" MPV 2022-11-26 Patelǟ 1 1 1 Teisingai M. R. 

194 ĠirvintȎ r. sav. "Musninkai" MPV 2022-11-20 Patelǟ 1 1 1 Iġimta ne visa D. Ģ. 

195 ĠirvintȎ r. sav. "Musninkai" MPV 2022-12-04 Patinas 1 1     A. M. 

196 ĠirvintȎ r. sav. "Musninkai" MPV 2022-12-04 Patinas 0 0     J. P. 

197 ĠvenļioniȎ r. sav. "Adutiġkio" MPV 2022-10-23 Patelǟ 1 1 1 Kiti organai V. N. 

198 ĠvenļioniȎ r. sav. "Miġko Broliai" MPV 2023-01-21 Patinas 1 1     A. P. 

199 ĠvenļioniȎ r. sav. "StrȊnaiļio" MPV 2022-10-31 Patinas 1 1     N. D. 

200 ĠvenļioniȎ r. sav. "StrȊnaiļio" MPV 2023-02-21 Patinas 1 1     G. Z. 

201 ĠvenļioniȎ r. sav. "ĠvenļioniȎ" MPV 2022-12-04 Patinas 1 1     R. M. 

202 Tauragǟs r. sav. "JuodpetriȎ" MPV 2022-11-05 Patinas 1 1     D. K. 

203 Tauragǟs r. sav. "Kurtinys" MPV 2023-01-14 Patinas 1 1     V. S. 

204 Tauragǟs r. sav. "Medelynas" MPV 2022-10-22 Patinas 1 1     P. J. 

205 TelġiȎ r. sav. "EigirdģiȎ" MPV 2022-10-29 Patinas 1 1     V. L. 

206 TelġiȎ r. sav. "Tado Blindos" MPV 2022-10-15 Patelǟ 1 1 1 Teisingai M. S. 

207 TelġiȎ r. sav. "ĢarǟnȎ" MPV 2022-11-03 Patinas 1 1     S. R. 

208 TrakȎ r. sav. "Aukġtadvario 4" MPV 2022-10-15 Patinas 1 1     K. K. 

209 TrakȎ r. sav. "Medǟjas" MPV 2023-01-28 Patinas 1 1     L. D. 

210 TrakȎ r. sav. "Onuġkio 2" MPV 2022-11-19 Patinas 1 1     A. K. 

211 TrakȎ r. sav. "Strǟvos 6" MPV 2023-01-21 Patelǟ 1 1 1 Teisingai J. B. 

212 Ukmergǟs r. sav. "Garbinas" MPV 2022-11-16 Patelǟ 1 1 1 Teisingai A. Ġ. 

213 Ukmergǟs r. sav. "Garbinas" MPV 2022-11-17 Patelǟ 1 1 1 Teisingai A. Ġ. 

214 Ukmergǟs r. sav. "Garbinas" MPV 2022-11-21 Patelǟ 1 1 1 Teisingai A. Ġ. 
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215 Ukmergǟs r. sav. "Garbinas" MPV 2022-11-27 Patelǟ 1 1 1 Teisingai A. Ġ. 

216 Ukmergǟs r. sav. "Garbinas" MPV 2022-12-19 Patinas 1 1     A. Ġ. 

217 Ukmergǟs r. sav. "Garbinas" MPV 2023-02-06 Patinas 1 1     A. Ġ. 

218 Ukmergǟs r. sav. "Laiļiai" MPV 2022-10-15 Patelǟ 1 1 1 Teisingai D. M. 

219 Ukmergǟs r. sav. "Laiļiai" MPV 2022-10-16 Patelǟ 1 1 1 Teisingai A. B. 

220 Ukmergǟs r. sav. "Laiļiai" MPV 2022-12-03 Patinas 1 1     D. K. 

221 Ukmergǟs r. sav. "Lǟnas" MPV 2022-11-05 Patinas 1 1     S. K. 

222 Ukmergǟs r. sav. "Lǟnas" MPV 2022-11-12 Patinas 1 1     T. P. 

223 Ukmergǟs r. sav. "Lǟnas" MPV 2022-11-12 Patelǟ 1 1 1 Iġimta ne visa A. R. 

224 Ukmergǟs r. sav. "Lǟnas" MPV 2022-11-15 Patinas 1 1     D. K. 

225 Ukmergǟs r. sav. "Miġkininkas" MPV 2022-11-26 Patinas 1 1     L. S. 

226 Ukmergǟs r. sav. "Miġkininkas" MPV 2022-12-05 Patinas 1 1     D. S. 

227 Ukmergǟs r. sav. "TaujǟnȎ" PMPV 2022-12-06 Patelǟ 1 1 1 Teisingai V. G. 

228 Ukmergǟs r. sav. "Ģemaitkiemis" MPV 2022-10-29 Patinas 1 1     A. B. 

229 Ukmergǟs r. sav. VidiġkiȎ MB MPV 2022-11-03 Patelǟ 1 1 1 Iġimta ne visa M. Ģ. 

230 Ukmergǟs r. sav. VidiġkiȎ MB MPV 2023-01-05 Patelǟ 1 1 1 Teisingai K. K. 

231 Utenos r. sav. "Aiseto" MPV 2022-10-15 Patinas 1 1     T. V. 

232 Utenos r. sav. "łģuolijos" MPV 2022-12-28 Patinas 1 1     V. L. 

233 Utenos r. sav. "łģuolijos" MPV 2023-01-29 Patelǟ 1 1 1 Iġimta ne visa Ģ. P. 

234 Utenos r. sav. "Miġkininko" MPV 2022-11-07 Patelǟ 1 1 1 Kiti organai T. P. 

235 Utenos r. sav. "UģpaliȎ" MPV 2022-12-28 Patelǟ 1 1 1 Teisingai R. M. 

236 Utenos r. sav. "UģpaliȎ" MPV 2022-12-30 Patelǟ 1 1 1 Teisingai R. M. 

237 Utenos r. sav. MK "Tauragnai" MPV 2022-12-10 Patinas 1 1     J. S. 

238 Utenos r. sav. MK "Tauragnai" MPV 2023-02-09 Patinas 1 1     A. G. 

239 Utenos r. sav. MK "Tauragnai" MPV 2023-02-12 Patinas 1 1     E. V. 

240 Utenos r. sav. MK "Tauragnai" MPV 2023-02-12 Patelǟ 1 1 1 Teisingai L. P. 

241 Varǟnos r. sav. "Briedis" MPV 2023-03-15 Patinas 1 1     rastas kritňs 

242 Varǟnos r. sav. "Giraitǟ" MPV 2022-11-12 Patinas 1 1     A. K. 

243 Varǟnos r. sav. "Giraitǟ" MPV 2022-11-12 Patinas 1 1     A. K. 

244 Varǟnos r. sav. "Giraitǟ" MPV 2022-12-07 Patinas 1 1     J. K. 

245 Varǟnos r. sav. "Giraitǟ" MPV 2022-12-07 Patelǟ 1 1 1 Teisingai M. K. 
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246 Varǟnos r. sav. "Giraitǟ" MPV 2022-12-07 Patinas 1 1     M. K. 

247 Varǟnos r. sav. "Giraitǟ" MPV 2023-02-05 Patelǟ 1 1 1 Teisingai A. K. 

248 Varǟnos r. sav. "Pirļiupiai" MPV 2023-01-15 Patinas 1 1     A. K. 

249 Varǟnos r. sav. "Pirļiupiai" MPV 2023-02-28 Patinas 1 1     A. K. 

250 Varǟnos r. sav. "Tauras" MPV 2022-11-17 Patinas 1 1     M. O. 

251 Varǟnos r. sav. "Tauras" MPV 2022-11-17 Patelǟ 1 1 1 Teisingai M. O. 

252 Varǟnos r. sav. "Valkininkai" MPV 2023-01-11 Patinas 1 1     V. O. 

253 Vilkaviġkio r. sav. "Paeģeriai" MPV 2022-11-26 Patelǟ 1 1 1 Teisingai D. S. 

254 Vilkaviġkio r. sav. "Svirkalnis" MPV 2022-11-12 Patelǟ 1 1 1 Teisingai K. J. 

255 Vilkaviġkio r. sav. "Svirkalnis" MPV 2022-11-17 Patinas 1 1     J. J. 

256 Vilkaviġkio r. sav. "ĠȊkliai" MPV 2022-10-18 Patelǟ 1 1 1 Teisingai P. V. 

257 Vilkaviġkio r. sav. "Viġtytis" MPV 2022-12-09 Patelǟ 1 1 1 Teisingai R. V. 

258 Vilkaviġkio r. sav. "Viġtytis" MPV 2022-12-09 Patelǟ 1 1 1 Teisingai A. M. 

259 Vilkaviġkio r. sav. "Viġtytis" MPV 2023-02-28 Patinas 1 1     A. M. 

260 Vilniaus r. sav. "Antanava" MPV 2022-11-28 Patelǟ 1 1 1 Iġimta ne visa V. T. 

261 Vilniaus r. sav. "łģuolas II" MPV 2023-01-27 Patinas 1 1     J. B. 

262 Vilniaus r. sav. "Elnio" MPV 2022-11-11 Patinas 1 1     P. A. 

263 Vilniaus r. sav. "Elnio" MPV 2023-02-03 Patelǟ 1 1 1 Iġimta ne visa A. B. 

264 Vilniaus r. sav. "Melkio" MPV 2022-10-25 Patinas 1 1     T. G. 

265 Vilniaus r. sav. "Melkio" MPV 2022-10-25 Patinas 1 1     R. M. 

266 Vilniaus r. sav. "Melkio" MPV 2022-10-27 Patelǟ 1 1 1 Teisingai T. G. 

267 Vilniaus r. sav. "Melkio" MPV 2022-10-30 Patinas 1 1     T. G. 

268 Vilniaus r. sav. "Melkio" MPV 2022-10-30 Patelǟ 1 1 1 Teisingai T. G. 

269 Vilniaus r. sav. "Vanagynǟs" MPV 2022-10-16 Patinas 1 1     S. B. 

270 Vilniaus r. sav. "Vanagynǟs" MPV 2023-01-29 Patelǟ 1 1 1 Iġimta ne visa V. T. 

271 ZarasȎ r. sav. Antazavǟs MB MPV 2022-11-01 Patelǟ 1 1 1 Teisingai V. R. 

272 ZarasȎ r. sav. Antazavǟs MB MPV 2023-01-11 Patinas 1 1     G.  V. 

273 ZarasȎ r. sav. BaibiȎ MB MPV 2023-02-04 Patelǟ 1 1 1 Teisingai A. B. 

274 ZarasȎ r. sav. DusetȎ MB MPV 2023-01-06 Patinas 1 1     V. S. 

275 ZarasȎ r. sav. Graģutǟs MB MPV 2022-11-16 Patinas 1 1     P. G. 

276 ZarasȎ r. sav. Graģutǟs MB MPV 2023-01-31 Patinas 1 1     V. Ģ. 
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277 ZarasȎ r. sav. Graģutǟs MB MPV 2023-01-31 Patinas 1 1     J. Ļ. 

278 ZarasȎ r. sav. TumiġkiȎ MB MPV 2022-10-19 Patelǟ 1 1 1 Teisingai A. K. 
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MǟginiȎ grŃģinimas. Pagal taisykles, tyrǟjai, atsipjovň tyrimams reikalingŃ iltinio 

danties ġaknies dalǱ, per numatytŃ laikŃ sugraģino medģiotojams visus tyrimams paimtus ilti-

nius dantis. Iġ viso tyrimams buvo paimti 276 iltiniai dantys bei po tyrimȎ grŃģinta 276 iltiniai 

dantys. 

MǟginiȎ atitikimas reikalavimams. Surinkti raumens gabalǟliai ir gimdos turǟjo bȊti 

laikomi ġaldiklyje iki tyrǟjas atvaģiuos paimti mǟginiȎ. Taigi visi ġie mǟginiai buvo perduoti 

suġaldyti, todǟl nebuvo galimybǟs iġ karto patikrinti jȎ bȊklǟs. 

Laboratorijoje pradǟjus vykdyti mǟginiȎ tyrimus, paaiġkǟjo, kad visi raumens gabalǟ-

liai buvo paimti ir saugoti tinkamai, iġskyrus du mǟginius. Ġie du mǟginiai buvo paimti iġ me-

dģiotojȎ. Paǟmimo metu vizualiai mǟginiȎ pakuotǟs atrodǟ tvarkingai, mǟsos gabalǟliai buvo 

uģġaldyti.  Taļiau pradǟjus genetinio tyrimo procedȊras laboratorijoje paaiġkǟjo, kad DNR ko-

kybǟ prasta. DNR grandinǟs fragmentai pradǟjň trȊkinǟti, todǟl iġ ġiȎ mǟginiȎ gauti genetinio 

laboratorinio tyrimo duomenys nebebuvo tinkami tolimesnei analizei. IltiniȎ dantȎ ġaknȎ 

nuopjovos tyrimams buvo tinkamos. Tyrimams pateiktos 128 vilkȎ pateliȎ gimdos, taļiau la-

boratorijoje po mǟginiȎ atġildymo, pradǟjus analizň, paaiġkǟjo, kad 90 gimdȎ paimta teisingai. 

MǟginiȎ perdavimoïpriǟmimo paģymos (556 vnt.) pateiktos atskiru dokumentu. 

 

3.1 VilkȎ populiacijos genetinǟs Ǳvairovǟs geografinis pasiskirstymas Lietuvoje 

оΦмΦм aƛƪǊƻǎŀǘŜƭƛǘǽ ƭƻƪǳǎǽ ŎƘŀǊŀƪǘŜǊƛǎǘƛƪŀ 

Micro-checker testas parodǟ, kad visȎ 18 lokusȎ nuliniȎ aleliȎ daģnis buvo ģemas ir 

nevirġijo 0.1 ribos nei vienam iġ 18 lokusȎ 2022 m. sumedģiojimo populiacijoje. Todǟl tikǟtina, 

kad nuliniai aleliai neǱneġǟ reikġmingȎ paklaidȎ inbrydingo ir stebimo heterozigotiġkumo 

vertǟms bei nuo jȎ priklausantiems indeksams (3.1.1 lent.).  
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3.1.1 pav. DNR lokusȎ genetinǟs Ǳvairovǟs (He) ir stebimo heterozigotiġkumo rodikliai 

(Ho), bei potencialas genetiġkai diferencijuoti tarp vilkȎ populiacijȎ (Dest indekso 

statistinio reikġmingumo p reikġmǟ, jei p>0,05 skirtumai statistiġkai nereikġmingi) 2019 

(n=118) ir 2020 m. (n=173), 2021 m. (n=186), 2022 (n=271) sumedģiojimo populiacijȎ 

genotipavimo duomenyse. Vidutiniai metinio sumedģiojimo 2018-2022 populiacijȎ 

inbrydingo koeficientai duoti grafike kairǟje apaļioje.     
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3.1.1 lent. LokusȎ charakteristika 2022 (n=271), 2021 (n=186), 2020 m (n=173) ir 2019 m. (n=173)  sumedģiojimo populiacijose. Na skirtingȎ aleliȎ skaiļius, Ho ir 

He ï stebimas ir laukiamas heterozigotiġkumas. Fis inbrydingo koeficientas. Dest ï diferenciacijos indeksai tarp vilkȎ populiacijȎ ir jȎ reikġmingumas (PDest).  

Lokusas Na Na Na Na Ho Ho Ho Ho He He He He Fis Fis Fis Fis Dest P Dest Dest P Dest Dest P Dest Dest P Dest 

  2022 2021 2020 2019 2022 2021 2020 2019 2022 2021 2020 2019 2022 2021 2020 2019 2022 2022 2021 2021 2020 2020 2019 2019 

AHT121 15 18 19 23 0.95 0.94 0.89 0.96 0.85 0.87 0.91 0.9 -0.11 -0.08 0.02 -0.06 0.05 0.011 0.03 0.096 0.32 0.001 0.11 0.000 

AHT137 12 11 11 11 0.74 0.78 0.82 0.85 0.70 0.79 0.81 0.83 -0.06 0.01 -0.01 -0.04 0.05 0.001 0.00 0.419 0.09 0.005 0.16 0.000 

AHTh171 10 12 10 12 0.71 0.81 0.70 0.74 0.63 0.69 0.73 0.84 -0.12 -0.17 0.04 0.11 0.03 0.009 0.00 0.260 0.09 0.003 0.14 0.000 

AHTh260 12 12 12 13 0.88 0.85 0.82 0.77 0.83 0.82 0.85 0.83 -0.06 -0.03 0.05 0.07 0.09 0.001 0.03 0.060 0.16 0.002 0.03 0.110 

AHTk211 5 5 6 8 0.77 0.55 0.62 0.66 0.61 0.52 0.61 0.67 -0.26 -0.07 -0.01 0.01 0.00 0.302 0.02 0.008 0.04 0.014 0.15 0.000 

AHTk253 10 10 11 11 0.75 0.82 0.82 0.87 0.83 0.84 0.82 0.84 0.10 0.02 0.00 -0.03 0.12 0.001 0.11 0.000 0.18 0.001 0.28 0.000 

CXX279 9 9 10 9 0.87 0.83 0.84 0.74 0.80 0.81 0.83 0.81 -0.09 -0.03 -0.01 0.08 0.05 0.006 0.07 0.002 0.15 0.001 0.11 0.000 

FH2054* 10 9 10 11 0.70 0.94 0.85 0.87 0.77 0.81 0.83 0.83 0.08 -0.15 -0.02 -0.05 0.07 0.005 - - - - - 0.000 

FH2848* 10 9 9 10 0.70 0.90 0.87 0.94 0.78 0.83 0.78 0.81 0.10 -0.09 -0.10 -0.16 0.03 0.123 - - - - - 0.011 

INRA21 9 7 9 8 0.85 0.88 0.91 0.91 0.80 0.75 0.83 0.81 -0.06 -0.18 -0.10 -0.12 0.06 0.002 0.02 0.047 0.07 0.012 0.13 0.001 

INU005 14 9 12 12 0.86 0.74 0.67 0.69 0.84 0.72 0.75 0.77 -0.03 -0.02 0.11 0.11 0.04 0.068 0.05 0.002 0.07 0.018 0.04 0.070 

INU030 10 7 8 8 0.75 0.83 0.74 0.65 0.74 0.74 0.75 0.75 -0.01 -0.13 0.01 0.13 0.10 0.001 0.03 0.045 - - - 0.002 

INU055 6 9 6 8 0.77 0.61 0.58 0.69 0.61 0.66 0.61 0.74 -0.26 0.08 0.05 0.06 0.00 0.371 0.00 0.608 0.05 0.013 0.12 0.001 

REN162C04 10 9 9 11 0.87 0.89 0.79 0.92 0.80 0.76 0.8 0.85 -0.09 -0.18 0.02 -0.09 0.05 0.007 0.00 0.440 0.09 0.006 0.16 0.000 

REN169D01 10 11 11 11 0.62 0.80 0.70 0.72 0.68 0.71 0.72 0.75 0.10 -0.13 0.03 0.04 0.01 0.220 0.00 0.427 0.05 0.005 0.16 0.000 

REN169O18 9 10 9 9 0.86 0.89 0.80 0.82 0.81 0.83 0.81 0.84 -0.07 -0.07 0.02 0.02 0.08 0.002 0.07 0.003 0.15 0.001 0.06 0.033 

REN247M23 7 9 6 9 0.64 0.68 0.66 0.59 0.61 0.66 0.69 0.67 -0.05 -0.02 0.04 0.11 0.06 0.001 0.00 0.350 0.03 0.088 0.06 0.041 

REN54P11 9 9 9 8 0.59 0.81 0.65 0.77 0.78 0.75 0.74 0.75 0.25 -0.07 0.12 -0.03 0.02 0.238 0.02 0.063 0.11 0.001 0.23 0.000 

Vidurkis  177 175 177 192 0.77 0.81 0.76 0.79 0.75 0.75 0.77 0.79 -0.03 -0.07 0.01 0.01 0.045 0.001 0.02 0.000 0.09 0.001 0.12 0.000 

St. paklaida - -  -  -  0.02 0.03 0.02 0.03 0.02 0.02 0.02 0.01 0.03 0.02 0.01 0.02 - - -  -  -  -  -  -  

*- lokusai nenaudoti analizǟje dǟl santykinai didesnio daģnio genotipavimo paklaidȎ, tikǟtina dǟl aleliȎ daugiavirġȊniġkumo ir atsitiktiniȎ aleliȎ amplifikacijos.S ï suma. 
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MȊsȎ tyrime visi 18 lokusȎ buvo palyginti aukġto polimorfiġkumo nuo 7 iki 21 

skirtingȎ aleliȎ lokuse, viso 2022 metȎ sumedģiotȎ 271 vilkȎ imties 18-koje genominiȎ 

autosominiȎ lokusȎ rasti net 177 skirtingi aleliai (2021, 2020 ir 2019 metais ï atitinkamai, 175, 

177 ir 192 aleliai), tai aukġto polimorfizmo medģiaga jȎ genetinǟs Ǳvairovǟs, struktȊros, 

tǟvystǟs ir hibridizacijos tyrimui (Randi et al 2014).   

ReikġmingȎ sŃsajȎ tarp lokusȎ polimorfiġkumo ir galios diferencijuoti vilkus-ġunis, ar 

diferencijuoti vilkȎ populiacijas nenustatǟme (3.1.1 pav.). Tai reiġkia, kad vilkȎ populiacijos 

genetinǟs struktȊros analizǟje yra vertingi tiek aukġto tiek ģemesnio polimorfiġkumo lokusai. 

Visuose lokusuose diferenciacija tarp vilkȎ ir ġunȎ buvo reikġmingai stipresnǟ nei tarp vilkȎ 

populiacijȎ Lietuvoje. (3.3.1 lent.). Genetinǟ diferenciacija tarp Lietuvos vilko populiacijȎ taip 

pat buvo reikġminga (3.1.1 lent.). Tai rodo, kad mȊsȎ naudotȎ lokusȎ rinkinys yra tinkamas 

tiek vilko hibridizacijos tiek genetiniȎ skirtumȎ tyrimams. Taļiau 2022 m. 5 lokusai iġ 18, 2021 

6 iġ 16-kos lokusȎ rodǟ nereikġmingŃ diferenciacijŃ tarp populiacijȎ, kas buvo ģenklai daugiau 

nei 2020 m., kur tik 2 lokusai rodǟ nereikġmingŃ populiacijȎ diferenciacijŃ (3.1.1 lent.). Tai 

rodo, kad 2021-2022 m. skirtumai tarp vilkȎ populiacijȎ atskirose Lietuvos vietose yra maģesni 

nei 2020 metais.  

Palyginome mȊsȎ medģiagos ir Ispanijoje Godinho et al. (2011) atlikto vilkȎ tyrimo 

tais paļiais mikrosatelitȎ lokusais lokusȎ genetinio polimorfizmo rodiklius (3.1.2 pav.)  

Palyginimas parodǟ, kad (a) aleliȎ skaiļiaus ir bendros genetinǟs Ǳvairovǟs indekso (He) lokusȎ 

reikġmǟs stipriai siejasi tarp Lietuvos ir Ispanijos medģiagos, kas rodo panaġȎ lokusȎ genominň 

priklausomybň, bei laboratoriniȎ analiziȎ patikimumŃ, (b) inbrydingo koeficiento (Fis) 

reikġmǟs tarp Lietuvos ir Ispanijos lokusȎ skiriasi, kas rodo skirtumus tarp ġaliȎ vilkȎ 

populiacijȎ poravimosi dǟsningumȎ ir evoliuciniȎ jǟgȎ poveikio ir (c)  Ispanijos vilkȎ 

populiacija nusileidģia visose keturiuose pagrindiniuose genetinǟs Ǳvairovǟs rodikliuose- 

ģemesnǟ alelinǟ Ǳvairovǟ, maģesnis Nei genetinǟs Ǳvairovǟs indeksas (He), ģemesnis stebimas 

heterozigotiġkumas (rodantis daģnesnǱ giminingȎ individȎ poravimasǱ) ir stipresnis 

inbrydingas, rodantis stipresnius nukrypimus nuo atsitiktino poravimosi Ispanijos populiacijoje 

(3.1.2 pav.).  
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3.1.2 pav. PagrindiniȎ genetinǟs Ǳvairovǟs rodikliȎ palyginimas tarp Lietuvos ir Ispanijos 

vilkȎ populiacijȎ pagal lokusus 2014-2017 ir 2020, 2021 ir 2022 m. Lietuvos populiacijos 

imtyse. Imties dydģiai buvo 158 (2014-2017 m), 173 (2020 m.) 186 (2021 m.) ir 270 (2022 

m.) Lietuvos populiacijoje ir 213 Ispanijos poliucijoje (Ispanijos vilkȎ duomenys iġ Godinho 

et al. 2011).  
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оΦмΦн DŜƴŜǘƛƴŤ ƣǾŀƛǊƻǾŤ ƛǊ ƛƴōǊȅŘƛƴƎŀǎ 

Pradǟsime nuo vieno iġ svarbiausiȎ populiacijos genetinǟs Ǳvairovǟs rodikliȎï 

efektyvaus populiacijos dydģio (Ne). Ġis rodiklis parodo koks yra duotos populiacijos 

genetinǟs Ǳvairovǟs atitikmuo idealiai genetinǟs Ǳvairovǟs poģiȊriu populiacijai, kuri 

suprantama kaip atsitiktinǟs kryģmakaitos populiacija, kur lyļiȎ santykis lygus, kartos 

nepersidengia, visi individai yra fertilȊs ir veda po lygȎ skaiļiȎ palikuoniȎ, yra be inbrydingo, 

negiminingi vienas kitam ir populiacijos dydis yra pastovus (Waples 2005). Kitaip tariant Ne 

parodo kokio dydģio ideali populiacija (supaprastintas negiminingȎ ir be inbrydingo individȎ 

skaiļius) prarastȎ genetinň Ǳvairovň tokiu paļiu greiļiu kaip tiriamoji populiacija. Maģo Ne 

dydģio populiacijai gresia genetinǟs Ǳvairovǟs erozija dǟl genetinio dreifo, adaptacinio 

potencialo maģǟjimas ir inbrydingo depresija. 2022 m. sumedģiojimo populiacijai 

apskaiļiavime dabartinǟs populiacijos Ned (pagal sibȎ ryġiȎ metodŃ, kuris pagrinde rodo 

populiacijos genetinǟs erozijos rizikŃ dǟl genȎ dreifo ir vadinimas genetinei variacijai 

efektyvus Ne).  

 

3.1.3 pav. 2018-2022 metȎ sumedģiojimȎ populiacijȎ vidutiniȎ genetinǟs Ǳvairovǟs rodikliȎ 

palyginimas. Fis - inbrydingo koeficientas, Ho ï stebimas heterozigotiġkumas, He ï lauktinas 

heterozigotiġkumas. Skaiļiai ties X aġyse esanļias metais rodo imties dydģius. Deġinǟje 

patiektas Ho palyginimas pagal lytǱ tarp 2021 ir 2022 metȎ populiacijȎ (paklaidos linijos rodo 

standartines paklaidas, apskaiļiuotas lokusȎ vidurkiȎ lygmenyje) .    
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Dabartinǟs vilkȎ populiacijos efektyvus dydis Ned pagal 2022 m. sumedģiojimo 

duomenis (kurios Nd =271 individas) buvo 121 individai, kas sudaro Ne/Nd=0,46 (2021 m. 

Nd/Ned=0,53). Ne/Nd santykis > 0,5 rodo spartȎ populiacijos atsistatymŃ genȎ srauto pagalba 

ir genetinio optimumo pasiekimŃ (Frankham 1995). Tikǟtina, kad dabartinio Ned Ǳvertǟs 

priklauso nuo giminingȎ ir vienos ġeimos nariȎ skaiļiaus atskirȎ metȎ sumedģiojimȎ imtyse. 

NatȊralios populiacijos daģnai netenkina idealios populiacijos sŃlygȎ, todǟl dabartinis 

Ne paprastai bȊna maģesnis nei Nd, klausimas yra kiek maģesnis (Palstra and Ruzzante 2008). 

Kritinǟ Ned/Nd riba yra 0,2, esant ģemesnei ribai gresia iġnykimas (Frankham 1995). Siektinas 

Ne/Nd optimumas bȊtȎ virġ 0,5 (Mace and Lande 1991), kai nǟra tiesioginio pavojaus 

populiacijos genetinǟs Ǳvairovǟs erozijai dǟl genetinio dreifo ar inbrydingo (Palstra and 

Ruzzante 2008). Pavyzdģiui, Suomijoje Ned/Nd rodiklis pagal 2009 m. duomenis neģymiai 

virġija 0,5 (Jansson 2013). 

 

 
 

3.1.4 pav. 2022 m. populiacijos genetinǟs Ǳvairovǟs rodikliȎ palyginimas tarp regionȎ (skaiļius 

prie regionȎ X aġyje rodo imties dydģius). Regionai geografiġkai apibrǟģti 2.1 skyriuje. 

Paklaidos linijos rodo standartines paklaidas, apskaiļiuotas lokusȎ vidurkiȎ lygmenyje 
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3.1.2 lent. 2022 (n=271), 2021 (n=186) ir 2020 m. (n=173) sumedģiojimo sezonȎ populiacijȎ 

genetines Ǳvairovǟs rodikliai. Vid. ï vidurkis, s.p. standartinǟ paklaida. Na skirtingȎ aleliȎ 

skaiļius, Ho ir He ï stebimas ir laukiamas heterozigotiġkumas. Fis inbrydingo koeficientas.  

 
Pop N Na Ho He Fis N Ho He Fis N Ho uHe Fis 

 2022 2022 2022 2022 2022 2021 2021 2021 2021 2020 2020 2020 2020 

SIAU 19 6.4 0.80 0.75 -0.107 18 0.81 0.72 -0.152 14 0.73 0.79 0.045 

TELS 24 6.9 0.78 0.75 -0.074 18 0.8 0.75 -0.099 18 0.78 0.78 -0.027 

IGNA  29 7.6 0.78 0.76 -0.050 22 0.78 0.72 -0.111 21 0.71 0.74 0.032 

PANE 23 7.5 0.77 0.74 -0.072 22 0.79 0.74 -0.097 16 0.79 0.79 -0.022 

ROKI  27 7.3 0.76 0.75 -0.043 21 0.8 0.73 -0.121 16 0.73 0.75 0.003 

KEDA  11 5.7 0.76 0.73 -0.108 15 0.8 0.72 -0.142 14 0.79 0.77 -0.059 

UKME  19 5.6 0.75 0.67 -0.148 - - - - - - - - 

JURB 14 6.0 0.77 0.75 -0.079 13 0.79 0.74 -0.119 15 0.76 0.76 -0.035 

MARI  21 6.6 0.78 0.76 -0.061 20 0.79 0.74 -0.086 14 0.74 0.73 -0.047 

SAKI 18 5.9 0.72 0.71 -0.036 - - - - - - - - 

SIRV 16 6.7 0.72 0.75 0.004 16 0.83 0.75 -0.129 15 0.75 0.77 -0.016 

VARE 27 7.6 0.78 0.76 -0.054 9 0.78 0.74 -0.117 15 0.72 0.77 0.022 

VILN  23 6.5 0.80 0.71 -0.153 12 0.77 0.76 -0.052 15 0.77 0.76 -0.051 

Vid.  6.6 0.77 0.74 -0.075  0.79 0.74 -0.08  0.75 0.77 -0.014 

sp  0.2 0.01 0.01 0.012  0.01 0.01 0.011  0.01 0.01 0.011 

 

Kaip ir praeitȎ metȎ duomenyse SIGN butelio kalelio tikimybǟs testas Lietuvos 

populiacijoje parodǟ reikġmingŃ nukrypimŃ nuo aleliȎ pasiskirstymo pagal mutacijȎ ï dreifo 

pusiausvyros bȊsenŃ Lietuvos vilkȎ populiacijoje (p= 0,0004, 0,0311 ir 0,0004 pagal lokusȎ 

IAM, TPM, SSM mutacijos modelius (p=0,0001 ir 0,0070 pagal IAM ir SMM modelǱ). Kitas 

butelio kaklelio testas pagal WILCOXON perteklinio lauktino heterozigotiġkumo indeksŃ 

parodǟ reikġmingŃ butelio kaklelio efektŃ pagal IAM, TPM aleliȎ mutacijȎ modelius: p=0,0004 

ir p=0,0119, bet ne pagal SSM lokusȎ mutacijos modelǱ p=0,9924. Tai rodo, kad Lietuvos vilkȎ 

populiacija buvo patyrusi reikġmingŃ butelio kalelio efektŃ. Taļiau modulio pokyļio 

indikatoriaus testas (Bottleneck programa) parodǟ, kad nǟra reikġmingo nukrypimo nuo ĂLñ 

formos aleliȎ klasiȎ ir daģniȎ pasiskirstymo Lietuvoje (kaip ir 2021, 2020 bei 2019 m. 

duomenyse). Pagal Luikart et al. (1998) modulio pokyļio indikatoriaus testas efektyviai rodo 

palyginti nesenus genetinǟs Ǳvairovǟs siaurǟjimo efektus keliose ankstesnǟse kartose. Todǟl 

tokie prieġingi rezultatai tarp testȎ gaunami tada, kai butelio kaklelio efektas nebuvo labai 

stiprus ir pasireiġkǟ seniau nei prieġ 40-50 metȎ (mȊsȎ atveju apie 1960-70 metus), o 

populiacija dǟl pozityvios migracijos srauto yra sǟkmingo genetinǟs Ǳvairovǟs atsistatymo 

proceso eigoje, bet dar nǟra pasiekusi pilno genetinǟs Ǳvairovǟs optimumo (dreifo-mutacijȎ 

ekvilibriumo, Luikart et al. 1998). Populiacijai nepasiekus, ar esant netoli genetinǟs Ǳvairovǟs 

optimumo, vilkȎ populiacijos dydģio reguliavimas Lietuvoje turǟtȎ bȊti vykdomas atsargiai 
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pagal DNR tyrimȎ genetinio monitoringo rezultatus, kur iġtirti keliolikos metȎ populiacijos 

duomenys su vienodomis imtimis tarp populiacijȎ.   

 

3.1.5 pav. PagrindiniȎ genetinǟs Ǳvairovǟs rodikliȎ, kurie santykinai silpniau veikiami imties 

dydģio variacijos tarp populiacijȎ, palyginimas tarp geografiniȎ populiacijȎ 2021 m. ir 2022 

m duomenyse. Ho ï stebimas heterozigotiġkumas, Fis ï inbrydingo koeficientas.   

 

Pirma aptarsime genetinǟs Ǳvairovǟs geografinio paskirstymo dǟsningumus Lietuvoje 

geografinǟs populiacijos lygmenyje. Bendra inbrydingo koeficiento Fis reikġmǟ visoje 2022 

m.  sumedģiotȎ vilkȎ Lietuvos populiacijoje buvo -0,04 (2021 m. Fis = -0,07, 2020 m. Fis = 

0,014, 2019 m. Fis = -0,014 (3.1.4 pav.). Tikǟtina, kad Ǳ santykinai didesnň 2022-tais m. 

sumedģiotŃ populiacijŃ pateko didesnǟs ġeimos (ģr. sibȎ ryġiȎ nustatymo tyrimŃ 3.1.3 

poskyryje), kas dirbtinai padidino statistinius nukrypimus nuo atsitiktinio poravimosi ir tuo 

paļiu padidino inbrydingo koeficientŃ. 2022 m. visȎ geografiniȎ populiacijȎ Fis buvo ģemas ir 

neigiamas, iġskyrus centrinǟs Lietuvos SIRV populiacijos (3.1.5 pav.). Jei inbrydingo 

koeficiento reikġmǟs svyruoja apie nulǱ, tai rodo genetiġkai sveikŃ populiacijŃ, kai nǟra 

reikġmingo nukrypimo nuo atliktinio poravimosi dǟl per siauros genetinǟs Ǳvairovǟs genȎ 

dreifo poveikyje, bei nǟra homozigotȎ  pertekliaus dǟl giminingȎ individȎ poravimosi. 2021 m 

duomenyse inbrydingo koeficiento Fis reikġmǟs -0,2 ir maģesnǟs rodo reikġmingŃ heterozigotȎ 

pertekliȎ, mȊsȎ atveju, tikǟtinŃ dǟl genȎ srauto (kryptingos genȎ migracijos, ģr, Ǳ stebimo 
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heterozigotiġkumo (Ho) geografinio pasiskyrimo rezultatus ģemiau). Fis reikġmǟs > 0,2, 

atvirkġļiai, rodo reikġmingus nukrypimus nuo atsitiktinio poravimosi, tikǟtina dǟl poravimosi 

tarp giminingȎ individȎ. Taļiau nei 2022, nei 2021 m, nei 2020 m. sumedģiojimo populiacijose 

ġiȎ slenkstiniȎ Fis reikġmiȎ nepasiekǟ nei viena geografinǟ populiacija. Ho rodiklis, kuris rodo 

poravimŃsi tarp giminingȎ individȎ dǟl alelinǟs Ǳvairovǟs susiaurǟjimo, geografiġkai pasiskirstǟ 

nevienodai ï pastebǟtinos aukġtesnǟs Ho reikġmǟs Ģemaitijoje, Jurbarke, Marijampolǟje, o 

ģemesnǟs ï ĠirvintȎ ir ĠakiȎ populiacijose. Tikǟtinos ģemesnio Ho rodiklio prieģastys yra 

geografiniai ir antropogeniniai barjerai migracijai, trukdantys genȎ srautus. Verta palyginti 

ġiuos svarbius rodiklius su Suomijos vilkȎ populiacijos rodikliais, kur miġkingumas yra aukġtas 

ir populiacija tvarkoma genetinǟs Ǳvairovǟs turtinimo link: 2009 m. duomenimis Suomijos 

vilkȎ poliucijoje Ho vyravo 0,680-0,706, He - apie 0,75, o Fis = 0,112 (Jansson 2013). 

Suomijos moksliniai Ǳvardino ġias Fis= 0,112 reikġmes  kaip kelianļias nerimŃ, kadangi visai 

neseniai, per vilkȎ populiacijos atsigavimo pikŃ Suomijoje 1995-1997 m., Fis reikġmǟs buvo 

neigiamos vyravo apie Fis = -0,05 (Fis< 0 reiġkia aktyvȎ inbrydingo vengimŃ esant aukġtai 

Ǳvairovei, Jansson 2013). 21 amģiaus pradģioje Archangelsko regiono vilkȎ populiacijos Fis 

buvo 0,051, o Karelijos 0,094 (Aspi at al 2009). VilkȎ populiacijos Italijoje Fis = 0,127 

(Verardi et al. 2006), Iberijos pusiasalyje Fis = 0,177 (Sastre et al. 2011) ir Fis = 0,12 Iberijos 

pusiasalio ġiaurǟje (Godinho et al. 2011). Ġios pietinǟs populiacijos yra gana izoliuotos, todǟl 

minǟtos Fis reikġmǟs yra vienos aukġļiausios vilkȎ rȊġiai Europoje. Taigi Lietuvos vilkȎ 

populiacijos inbrydingo rodikliai yra geri ir rodo, kad populiacija yra genetinio atsigavimo pike 

po praeities butelio kaklelio efekto. 

Pagrindinis aleliniȎ daģniȎ tolygȎ pasiskirstymŃ rodantis genetinǟs Ǳvairovǟs rodiklis 

lauktinas heterozigotiġkumas (He) buvo panaġus ir pakankamai aukġtas visose 2022 m. 

geografinǟse populiacijose (3.1.2 lent.). Bendrai, Lietuvos vilkȎ populiacijos genetinǟs 

Ǳvairovǟs indikatoriai - lauktinas heterozigotiġkumas (He =  0,75) ir alelinis turtingumas buvo 

palyginti aukġti (3.1.2 lent.). Tai rodo, kad alelinǟ Ǳvairovǟ yra aukġta. Taļiau daģnai tokia 

genetinǟs Ǳvairovǟs rodikliȎ kombinacija kai efektyvus populiacijos dydis nǟra aukġtas, o 

alelinǟ Ǳvairovǟ, heterozigotiġkumas, ġeimȎ skaiļius yra palyginti aukġti rodo, kad dalis ġeimȎ 

yra giminingos viena kitai. ĠǱ ġeimȎ giminystǟs faktŃ mȊsȎ duomenyse patvirtina gana stipriai 

iġreikġta ġeimȎ klasteriȎ struktȊra pateikta 3.1.3 poskyrio lentelǟse. Taip yra todǟl, kad 

populiacija patyrǟ ģenklȎ genetinǟs Ǳvairovǟs sumaģǟjimŃ (vadinamŃ butelio kaklelio efektu), 

taļiau yra jos atstatymo procese pagrinde per genȎ migracijŃ, kŃ patvirtina aukġti Ǳvairovǟs 

rodikliai (Jansson 2013, Mech 1995, Luikart et al., 1998). J. Prusaitǟs duomenimis 1970 m. 

Lietuvos demografinis vilkȎ populiacijos dydis (Nd) tesiekǟ 10-60 individȎ ir buvo daugiau 
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nei deġimt kartu maģesnis nei 1950 metais kai po II pasaulinio karo vilkȎ skaiļius buvo gausus 

visoje ġiaurǟs rytȎ Europoje (Bibikov 1985). Kaip parodǟ Bulgarijos atvejis, per didelis 

medģiojimo intensyvumas atsakant Ǳ galvijȎ skerdimŃ, privedǟ prie ģenklaus inbrydingo 

padidǟjimo per vilko grupiȎ socialines struktȊros destabilizavimŃ praeito amģiaus septintame 

deġimtmetyje (Moura et al. 2013). Panaġiu laikotarpiu ir kitose Europos ġalyse vyko ģenklus 

po II pasaulinio karo iġaugusios vilkȎ populiacijos maģinimas (Mech 1995). Ypaļ stipriai vilkȎ 

inbrydingas pasireiġkǟ Ġvedijoje, kur vilkȎ populiacijos inbrydingas prieġ deġimtmetǱ buvo 

pasiekňs kritinň ribŃ, o Ho rodikliai krito ģenkliau ģemiau 0,5 (Ellegren 1999).  

Neseniai pagal mikrosatelitȎ DNR ģymenis iġtirtȎ ġiaurǟs Ispanijos, KarpatȎ, Ļekijos, 

Lenkijos vilkȎ Ho rodikliai virġija 0,6, o Ho/He santykis ï apie  0,8 (Pilot et al. 2014). Tuo 

tarpu, mȊsȎ tyrimuose Lietuvos vilkȎ populiacijos Ho/He Ǳverļio santykis auga: 1,06 (2021) 

m., 0,98 (2020 m.) ir 0,99 (2019 m.), kas rodo vis stiprǟjantǱ poravimŃsi tarp negiminingȎ 

individȎ ir tuo paļiu populiacijos genetinǟs bȊklǟs gerǟjimŃ. 

 

2018 m (Ho) 

 

2019 m. (Ho) 

 

2020 m. (Ho) 

 

2021 m. (Ho)
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2022 m. (n=271) 

 

 

3.1.6 pav. IndividȎ stebimo heterozigotiġkumo 

(Ho) geografinio pasiskirstymo dǟsningumai 2019 

ir 2020 m imtyse. Parodyti visi individai 

nepriklausomai nuo lyties (2020 m. 173 (81 mot., 

90 vyr.). Sumedģiojimo vietos ģymi Ho reikġmes: 

ypaļ ģemos Ho reikġmǟs rodo poravimasi tarp 

giminingȎ individȎ, aukġtos Ho reikġmǟs - 

negiminingȎ individȎ  poravimŃsi, tikǟtina dǟl 

migrantȎ iġ genetiġkai skirtingȎ populiacijȎ. 

Rodyklǟs 2019 m. ģemǟlapyje parodo hipotetines 

genȎ srauto kryptis. 

 

 

 

2019 m. patinai

 

2019 m. patelǟs 
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2020 m. patinai 

 

2020 m. patelǟs 

 

2021 m. patinai 

 

2021 m. patelǟs 

 

2022 m. patinai 

 

2022 m. patelǟs 

 

3.1.7 pav. IndividȎ stebimo heterozigotiġkumo (Ho) geografinio pasiskirstymo dǟsningumai 2019 ir 

2020, 2021 ir 2022 m. sumedģiojimȎ imtyse atskirai patinams ir patelǟms. Sumedģiojimo vietas ģymi 

Ho reikġmes. 2019-2020 m. imtims duotos vyresniȎ nei 0 metȎ amģiaus (t.y. galinļiȎ migruoti) 

individȎ Ho reikġmǟs. 2021 ir 2022 m. duotos visȎ sumedģiotȎ vilkȎ Ho reikġmǟs.  
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IndividualiȎ vilkȎ stebimo heterozigotiġkumo (Ho) geografinis pasiskirstymas tiksliau 

atskleidģia geografinius giminingȎ vilkȎ poravimosi dǟsningumus, nei populiacijȎ vidurkiai 

(3.1.6 pav.). Ho rodo tǟvȎ giminystǟs laipsnǱ dǟl ģemos poravimosi grupiȎ genetinǟs Ǳvairovǟs, 

kuri mȊsȎ medģiagoje yra tikǟtina migracijos barjerȎ pasekmǟ. Ho reikġmes maģesnǟs nei 0,4-

0,5 kelia susirȊpinimŃ, o maģesnǟs nei 0,2-0,3 rodo labai tikǟtinŃ artimȎ giminiȎ (pusiau sibȎ) 

poravimŃsi. 2022 m. populiacijoje Ho reikġmiȎ pasiskirstyme geografiniȎ tendencijȎ nematyti, 

t.y. tiek aukġto, tiek ģemo Ho individai randami visose Lietuvos vietose (3.1.6 pav.). Taļiau 

pagal 2020 m. ir 2021 m. sumedģiojimȎ populiacijȎ individȎ Ho reikġmiȎ geografinǱ 

pasiskirstymŃ pastebimas aukġto heterozigotiġkumo individȎ Ăkoridoriusñ, prasidedantis 

ġiaurǟs rytȎ Lietuvoje ties Latvijos siena ir nukreiptas ģemyn Kauno, Marijampolǟs kryptimi 

(3.1.6 pav.). ǰdomu, kad 2020 ir 2021 m. populiacijose ġis aukġto Ho koridorius geografiġkai 

sutampa retȎ aleliȎ neġǟjȎ geografiniu iġsidǟstymu (3.1.10 pav.). Todǟl, tikǟtina, kad ġie Ho ir 

retȎ aleliȎ iġsidǟstymo dǟsningumai 2020-2021 m duomenyse atspindi santykinai aukġtesnǟs 

genetinǟs Ǳvairovǟs genȎ srautŃ iġ rytinǟs Latvijos ir jo kryptǱ Lietuvoje. Taļiau ġios tendencijos 

nebuvimas 2022 m. duomenyse gali rodyti pokyļius genȎ migracijose dǟsningumuose, pvz. 

dǟl statomos tvoros ties Baltarusijos siena. Pastebǟtina, kad, skirtingai nuo ankstesniȎ rezultatȎ, 

2022 m. duomenyse ģemesnio Ho zona Ǳ pietus nuo Vilniaus neaptikta.   

 

 

3.1.8 pav. Virġuje ï 2021 m. ir 2022 m. sumedģiojimȎ sezonȎ individȎ stebimo 

heterozigotiġkumo (Ho, kur ģemesnǟs reikġmǟs rodo poravimŃsi tarp giminingȎ individȎ) 

palyginimas pagal lytǱ, apaļioje - 2020 m. ir 2021 m. sumedģiojimȎ sezonȎ individȎ stebimo 

heterozigotiġkumo (Ho, kur ģemesnǟs reikġmǟs rodo poravimŃsi tarp giminingȎ individȎ) 

Lietuvoje. Matyti nuoseklus Ho kritimas pietrytinǟje Lietuvoje, ypaļ 2020 m. duomenyse.  
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3.1.9 pav. RetȎ aleliȎ (daģnis < 5%) skaiļiaus palyginimas tarp lyļiȎ, regionȎ ir populiacijȎ 

2022 metȎ sumedģiojimo populiacijoje.  

 

Atskiruose patinȎ ir pateliȎ Ho geografinio pasiskirstymo ģemǟlapiuose (3.1.7 pav.) ir 

lyginant vidutines pateliȎ ir patinȎ Ho reikġmes (3.1.8 pav.) matyti, kad panaġiai kaip ir praeitȎ 

sumedģiojimo sezonȎ medģiagoje, 2022 m. populiacijoje aukġto Ho patinȎ skaiļius yra 

didesnis nei pateliȎ. Tikǟtina, kad taip yra dǟl to, kad patinȎ populiacija toliau migruoja ir turi 

ģemesnň tikimybň poruotis su giminingomis patelǟmis. Patinai turi ģenkliai daugiau retȎjȎ 

aleliȎ nei patelǟs (3.1.9 pav.), kas patvirtina teiginius dǟl didesnio patinȎ kaip migrantȎ 

mobilumo. 2022 m. medģiagoje matyti Ǳdomi tendencija, kad vakarȎ Lietuvoje ģemo Ho pateliȎ 

yra ģenkliai maģiau nei kitose Lietuvos dalyse (3.1.7 pav.). Palyginus vidutines Ho reikġmes 

pagal lytǱ atskiruose regionuose matyti, kad tik 2-juose regionuose pateliȎ Ho yra aukġtesnis 

nei patinȎ ï tai yra Ģemaitija ir centrinǟ Lietuva (3.1.8 pav.).  

Lyginant regionȎ vidurkius, ġiaurǟs rytȎ regione rasta santykinai dagiau retȎjȎ aleliȎ, 

taļiau tai gali bȊti didesnǟs imties ġiame regione Ǳtaka (3.1.9 pav.). Tarp geografiniȎ 
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populiacijȎ, kuriȎ imtys gana vienodos, daugiausiai retȎ aleliȎ rasta pietȎ Lietuvos 

Marijampolǟs ir Varǟnos populiacijose. Tai rodo galimus genȎ srautus iġ Lenkijos (3.1.9 pav.). 

Lyginant 2022 m. populiacijos kiekvieno individualaus vilko retȎ aleliȎ geografinǱ iġsidǟstymŃ, 

matyti didesnǟ retȎ aleliȎ koncentracija pietȎ Lietuvoje (3.1.10 pav.) Taip pat ir 2022 m. 

populiacijos retȎ aleliȎ geografinio iġsidǟstymas pagal lytǱ pavirtino didesnius retȎ aleliȎ 

kiekius pietȎ nei ġiaurǟs rytȎ Lietuvoje (3.1.11). PraeitȎ metȎ sumedģiojimo populiacijose 

santykinai didesnǟ retȎ aleliȎ koncentracija rasta ġiaurǟs rytȎ Lietuvoje (3.1.10 pav.). Ġie 

skirtumai tarp 2022 m. ir ankstesniȎ sumedģiojimo populiacijȎ retȎjȎ aleliȎ geografinio 

paskirstymo tikǟtinai rodo geno srautȎ pobȊdģio pokyļius Lietuvoje.  

Ġiuos retȎ aleliȎ iġsidǟstymu pagrǱstus genȎ srautȎ pokyļius patvirtino ir pagal 

koalescencijos algoritmus Migrate_N programa apskaiļiuoti migrantȎ srautai tarp regionȎ 

Lietuvoje (3.1.12 pav.). GenȎ srautȎ analizǟje yra svarbȊs ne konkretȊs migrantȎ skaiļiai, o 

dǟsningumai ï t.y. kuria kryptimi veikia stipriausias genȎ srautas. Pagal Migrate_N analizes 

pirmiausiai matyti, kad 2022 m. populiacijoje genȎ srautai pasiskirstň gana tolygiai visomis 

kryptimis, t.y. nǟra vyraujanļios krypties, kaip kad rasta ankstesniȎ metȎ populiacijose (3.1.12 

pav.). Tai rodo genȎ migracijos dǟsningumȎ pokyļius 2022 metais, lyginant su ankstesniais 

metais, kur iġ ġiaurǟs rytȎ Lietuvos stipriausias genȎ srautas buvo nukreiptas pietvakariȎ 

(KǟdainiȎ), o ne pietȎ (Vilniaus) ar vakarȎ (ĠiauliȎ) link (3.1.12 pav.).  

Priimant, kad patinai migruoja toliau nei patelǟs, kitas bȊdas identifikuoti santykinai 

stipresnň migracijŃ patirianļius regionus yra genetiniȎ skirtumȎ tarp to paties regiono patinȎ ir 

pateliȎ nustatymas. Ġiam tikslui atlikome principiniȎ koordinaļiȎ analizň (PKA) pagal Dest 

diferenciacijos indeksȎ genetinius atstumus tarp atskirȎ lyļiȎ individȎ tuose paļiuose 

regionuose. PKA analizǟ parodǟ, kad genetiġkai skirtingiausi patinai ir patelǟs buvo 

pietvakariniame regione (SWEST) ir centriniame regionuose (3.1.13 pav.), o ġiaurǟs rytȎ, bei 

kitȎ regionȎ patinai ir patelǟs buvo genetiġkai panaġȊs. Ġis rezultatas rodo, kad 2022 m. 

populiacijoje stipresnǟ migracija yra iġ pietȎ nei iġ ġiaurǟs rytȎ. PatinȎ ir pateliȎ pagrindiniai 

genetinǟs Ǳvairovǟs rodikliai reikġmingai nesiskiria (3.1.3 lent.). 
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2018 m. 

 

2019 m. 

 
2020 m. 

 
 

2021 m. 

 
 

 
 

 

2022 m. 

 
 

 

 

 

 

 

 

3.1.10 pav. RetȎ aleliȎ, kuriȎ daģnis maģesnis 

nei 5%, geografinis pasiskirstymas Lietuvoje 

2018 m. (99 vnt.), 2019 m. (118 vnt.) ir 2020 

m. (173 vnt.) ir 2022 m. (271 vnt.) 

sumedģiojimȎ imtyse. Taġkai ģymi 

individualaus vilko sumedģiojimo vietŃ, jȎ 

dydis yra proporcingas retȎ aleliȎ skaiļiui. 

Daugiau retȎ aleliȎ turintys individai ar jȎ tǟvai 

yra tikǟtini migrantai iġ tolesnio genofondo 

populiacijos. Tokie individai ģemǟlapiuose 

paģymǟti raudonai. 
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2020 m. patinai (male) 

 

2020 m. patelǟs (female) 

 
2022 m. patinai (male) 

 
 

2022 m. patelǟs (female) 

 
3.1.11 pav. RetȎ aleliȎ, kuriȎ daģnis maģesnis nei 5%, geografinis pasiskirstymas Lietuvoje 

2020 m. ir 2022 m. sumedģiojimȎ imtyje atskirai patinȎ ir pateliȎ populiacijose, pateiktas 

atskirai kiekvienam individui, kuris paģymǟtas ģemǟlapyje pagal jo sumedģiojimo vietŃ. 

Apskritimai rodo retȎ aleliȎ skaiļiȎ iġ viso 30-ties aleliȎ skaiļiaus 2020 m. (15 lokusȎ) ir 

36 aleliȎ 2022 m (18 lokusȎ), todǟl esant 11-15 retȎ aleliȎ, reiġkia, kad netoli pusǟs ġio 

individo aleliȎ buvo reti (ģymǟti raudonai).      
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2021 m. (n= 186)  

 

2022 m. (n=271) 

 

3.1.12 pav. VilkȎ efektyvus migrantȎ skaiļius generacijŃ tarp regionȎ, apskaiļiuotas pagal 

MIGRATE koalescencijos algoritmŃ 2021 ir 2022 m. sumedģiojimȎ imtyse. Skaiļius 

apskritimuose rodo migrantȎ bendrŃ skaiļiȎ iġ tam tikro regiono, o rodyklǟs, rodykliȎ storis ir 

skaiļius ties rodyklǟmis migracijos kryptis ir stiprumŃ iġ tam tikro regiono. Deġinǟje 

apibendrinai parodytos pagrindinǟs vilkȎ genȎ srauto kryptys Lietuvoje pagal ģemǟlapyje 2021 

m. ir 2022 m. vilkȎ sumedģiojimȎ imtyje matomas tendencijas (skirtingȎ spalvȎ taġkai ģymi 

geografines populiacijas). Pastebǟtina, kad 2022 m. ġiaurǟs rytinio genȎ srauto tendencija 

dingsta ir vyrauja panmiksija (atsitiktinǟ migracija visomis kryptimis).  
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3.1.13 pav. PrincipiniȎ koordinaļiȎ analizǟs rezultatai pagal Dest genetinius atstumus tarp 

atskirȎ lyļiȎ tame paļiame regione. Ģyma Ă_Yñ ties regiono kodu rodo patinus, jei ģymos ties 

regiono kodo nǟra, tai patelǟs (pvz. SEAST patelǟs iġ pietrytinio regiono, SEAST_Y ï patinai 

iġ pietrytinio regiono). Jei patinai ir patelǟs genetiġkai panaġȊs, jȎ kodai PKA aġyse yra netoli 

vienas kito. Procentai ties PKA aġimis rodo DNR polimorfizmo procentŃ, kurǱ reprezentuoja 

tam tikra principiniȎ koordinaļiȎ aġis. 

 

 3.1.3 lent. PatinȎ ir pateliȎ pagrindiniȎ genetinǟs Ǳvairovǟs rodikliȎ palyginimas 2021 ir 2022 

m. populiacijose  

Lytis  Rodiklis N Na Ho uHe Fis 

  2021 2021 2021 2021 2021 

Patinai Mean 96 9.3 0.80 0.75 -0.07 

Patelǟs Mean 90 9.1 0.79 0.74 -0.07 

Patinai SE  0.8 0.02 0.02 0.01 

Patelǟs SE  0.6 0.03 0.02 0.02 

  2022 2022 2022 2022 2022 

Patinai Mean 145 9.4 0.77 0.75 -0.04 

Patelǟs Mean 126 9.1 0.77 0.75 -0.04 

Patinai SE  0.5 0.02 0.02 0.03 

Patelǟs SE  0.5 0.02 0.02 0.03 

 

 



50 

 

оΦмΦо {ƛōǽ ǊȅǑƛŀƛ ǇƻǇǳƭƛŀŎƛƧƻƧŜ 

Pagal programos COLONY sibȎ ryġiȎ tikimybiȎ algoritmus 2022 m. sumedģiotȎ 

individȎ imtyje rasta 83 pusiau sibȎ ġeimos 271 individȎ populiacijoje (2021 m. sumedģiotȎ 

individȎ imtyje rasta 69-nios pusiau sibȎ ġeimos 186 individȎ populiacijoje, 2020 m. 

sumedģiotȎ individȎ imtyje rasta 71-na pusiau sibȎ ġeima 173 individȎ populiacijoje, 2019 m. 

61-na pusiau sibȎ ġeima 118 individȎ populiacijoje, 2018 m. sumedģiojimo sezono - 60 pusiau 

sibȎ ġeimos 99 vnt. populiacijoje) (3.1.4 lent., 3.1.15 pav.). Pusiau sibȎ ġeimŃ sudaro tos paļios 

motinos palikuonys, kuriȎ tǟvas gali bȊti skirtingas, taļiau miġrios amģiaus struktȊros 

populiacijos analizǟs atveju, ġeima nǟra poravimosi pora, o nusako tokius giminystǟs ryġius 

kaip broliai, seserys, gali pasitaikyti ir tǟvȎ su vaikais. Todǟl bendros imties sibȎ analizǟs, kur 

patenka Ǳvairaus amģiaus individai, sibȎ ryġiai rodo ġeimȎ skaiļiȎ, kur ġeimŃ sudaro ne tik 

pusiau sibai vaikai, bet ir jȎ tǟvai, kas labiau atitiktȎ artimos giminystǟs grupň ï vilkȎ bȊrǱ. 

Tam, kad objektyviai palyginti skirtingȎ metȎ sumedģiojimȎ populiacijas, apskaiļiavome 

pusiau sibȎ ġeimȎ skaiļiȎ tenkantǱ 100-tui individȎ, bei, kaip ġeimȎ dydģio rodiklǱ, 

panaudojime skaiļiȎ sumedģiotȎ ġeimȎ su 3-5-kiais vilkais (3.1.14 pav.).  

 

3.1.14 pav. Kairǟje: 2018, 2019, 2020, 2021 ir 2022 m. sumedģiojimȎ pusiau sibȎ ġeimȎ 

bendras skaiļius (Ǳreikġtas 100-tui vilkȎ) ir dydģio rodiklis (iġreikġtas kaip ġeimȎ su 3-5-kiais 

vilkais skaiļius). Deġinǟje: ġeimȎ dydģio kitimas per 2018-2022 metus, ġeimȎ dydis X aġyje 

rodo vienos pusiau sibȎ ġeimos nariȎ skaiļiȎ (pvz. 5 rodo, kad sumedģioti 5 vilkai, kurie turi 

bendrŃ motinŃ). Y aġis ir skaiļiai ties kreivǟs taġkais rodo kiek buvo sumedģiota atitinkamo 

ġeimos dydģio ġeimȎ. 

Iġ mȊsȎ tyrimȎ aiġkiai matyti tendencija, kad didinant pametines sumedģiojimo imtis, 

sumedģiojamȎ ġeimȎ skaiļius maģǟja, o ġeimos dydis didǟja (3.1.14 pav.). Todǟl esant 

dabartinǟmis sŃlygomis sumedģiojimo limitȎ didinimas yra sumedģiojamos ġeimos dydģio 
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sŃskaita. Taļiau neaiġku kaip ġiuos dǟsningumus paveiks vilkȎ migracijŃ stabdanti tvora su 

Baltarusija?  

 

 

3.1.15 pav. 2021 m. (n=186, virġuje) ir 2022 m. (n=271, apaļioje) sumedģiojimȎ pusiau sibȎ grupiȎ 

geografinis pasiskirstymas pagal visos individȎ imties giminystǟs ryġiȎ analizň programa COLONY. 

2021 m. populiacijai ģenklais parodytos ġeimos su 3 ir daugiau nariȎ. 2022 m. populiacijai parodytos 

ġeimos su 5 ir daugiau nariȎ. Kiti individai paģymǟti taġkais.    

 
































































































